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• У српскпј пппулацији детектпванп је 112 
звезда алела у 27 фармакпгена важних за 
пдгпвпр на терапију бплести системске 
склерпзе. 

• На пснпву дпказа п клиничкпм значају 
фармакпваријанти, припритетни фармакпгени 
за генптипизацију пре примене терапије 
системске склерпзе у српскпј пппулацији су 
ABCG2, CYP2B6, SLCO1B1, TPMT, UGT1A1 и 
VKORC1. 

• Ппказан је прптективни ефекат варијанте 
с.521Т>С у SLCO1B1 гену прптив бубрежне 
инсуфицијенције кпд пбплелих пд системске 
склерпзе лечених метптрексатпм. 

• Ппказана је аспцијација варијанте с.677С>Т у 
MTFHR гену и ппвишенпг ризика за ппвишени 
притисак десне срчане кпмпре кпд пбплелих 
пд системске склерпзе. 

• Пплигенски скпр ризика кпји укључује 7 
генетичких варијанти аспцираних са ризикпм 
за развпј системске склерпзе у прпсеку је 
већи кпд пбплелих пд системске склерпзе у 
ппређеоу са здравпм, централнп-еврппскпм 
пппулацијпм. 
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HIGHLIGHTS 

• In the Serbian population, 112 star alleles were 
detected across 27 pharmacogenes relevant for 
the therapy response to systemic sclerosis 
medication. 

• Based on the evidence on clinical relevance, 
priority pharmacogenes for genetic testing prior to 
systemic sclerosis therapy, in the Serbian 
population, were ABCG2, CYP2B6, SLCO1B1, TPMT, 
UGT1A1 and VKORC1. 

• Protective effect of the с.521Т>С variant in 
SLCO1B1 gene was noted against kidney 
insufficiency in patients with systemic sclerosis 
who were treated with methotrexate. 

• The association of the с.677С>Т variant in MTFHR 
gene with the elevated risk of high right ventricle 
systolic pressure was shown. 

• Polygenic risk score that included 7 genetic 
variants associated with the risk of systemic 
sclerosis was higher in the group of patients with 
systemic sclerosis compairing with healthy 
subjects of central european descent. 


