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ИЗБОРНОМ ВЕЋУ  
УНИВЕРЗИТЕТА У БЕОГРАДУ-БИОЛОШКОГ ФАКУЛТЕТА 

 

На X редовној седници Изборног већа Универзитета у Београду - Биолошког факултета, 
одржаној 12. септембра 2025. године, одређени смо у Комисију за припрему извештаја о 
пријављеним кандидатима на конкурс за избор једног ванредног професора за ужу научну 
област Генетика и еволуција на Катедри за Генетику и еволуцију Института за зоологију 
Биолошког факултета Универзитета у Београду.  

На конкурс објављен 24. септембра 2025. године, број 1163-1164, у листу "Послови", 
као једини кандидат пријавио се др Михаило Јелић, ванредни професор на Катедри за генетику 
и еволуцију Института за зоологију Биолошког факултета. На основу прегледа приложене 
документације подносимо Изборном већу Универзитета у Београду – Биолошког факултета 
следећи  

 

И З В Е Ш Т А Ј 

1. БИОГРАФСКИ ПОДАЦИ 

Др Михаило Јелић је рођен у Београду 1982. године, где ја завршио основну школу и 
гимназију. Дипломирао је на Универзитету у Београду – Биолошком факултету на студијској 
групи Молекуларна биологија и физиологија, и изборном усмерењу Примењена генетика са 
просечном оценом 9,51. У току основних студија је био стипендиста Министарства просвете и 
спорта (2022-2023), као и Републичке фондације за развој научног и уметничког подмлатка 
(2003-2006). Докторске академске студије на програму Биологија и модулу Генетика на 
Биолошком факултету је уписао школске 2007/2008 године где је докторирао 2012. године са 
просечном оценом 10, и докторском дисертацијом под називом: „Хромозомска, 
микросателитска и митохондријална ДНК варијабилност популација Drosophila subobscura у 
клисурама и кањонима Србије“. 

Др Михаило Јелић ради на Биолошком факултету, при Катедри за генетику и еволуцију 
у истоименој научној области, од 2007. године, најпре као сарадник у настави (2007-2008), 

затим асистент (2008-2013), доцент (2013-2021) и ванредни професор (2021-2025). У звање 
научног сарадника у области природно-математичких наука - биологија, изабран је 2016. 
године, а реизабран 2021. године. Од 2001. године је шеф Катедре за генетику и еволуцију, и 
руководилац модула Примењена генетика на мастер академским студијама. Био је члан Савета 
биолошког факултета (2012-2015). Активно сарађује са колегама са универзитета и научних 
институција у земљи и иностранству кроз научне пројекте и чланства у комисијама за завршне 
радове и изборе у звања. Члан је Друштва генетичара Србије, Европског друштва за 
еволуциону биологију, Ентомолошког друштва Србије и Српског биолошког друштва. 
Активно говори енглески језик, а служи се и мађарским и руским језиком.  

 

2. НАСТАВНО-ПЕДАГОШКЕ АКТИВНОСТИ  
Др Михаило Јелић учествује у извођењу наставе на основним, мастер, 

специјалистичким и докторским академским студијама у оквиру курсева којима координише 
Катедра за генетику и еволуцију. Коаутор је једног универзитетског уџбеника, док је 
рецензирао три универзитетска уџбеника. Био је ментор или члан комисије за одбрану већег 
броја завршних радова на свим нивоима студија. Руководилац је модула Примењена генетика 
на мастер академским студијама. Према анкетама студената, његов рад је високо вреднован 
(4,76 у претходном изборном периоду).  
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а) Основне наставне активности 

Универзитетски уџбеник (као део укупне библиографије означен је редним бројем 1, а 
остале библиографске јединице се настављају од редног броја 2 у научном делу) 

 ПРЕ ИЗБОРА У ЗВАЊЕ ВАНРЕДНОГ ПРОФЕСОРА (2013-2021) 

1. Катарина Зељић, Марија Савић Веселиновић, Михаило Јелић (2021) Генетика. 
Биолошки факултет, Универзитета у Београду. ISBN-978-86-7078-163-4, COBISS.SR-ID, 43959305. 

 

Менторство 

 

Бр. Одбрањена докторска дисертација – ментор 

НАКОН ИЗБОРА У ЗВАЊЕ ВАНРЕДНОГ ПРОФЕСОРА (ПОСЛЕ 2021) 
1. Павле Ерић (2024): Адаптивни значај унутарпопулационе варијабилности митохондријског генома 

Drosophila subobscura i D. obscura, Ментор: проф. др Михаило Јелић  
Комисија: проф. др Марија Савић Веселиновић, др Александра Патенковић, др Ивана Будински 

 

Бр. Одбрањена докторска дисертација – коментор и члан Комисије за преглед, оцену и одбрану  
ПРЕ ИЗБОРА У ЗВАЊЕ ВАНРЕДНИ ПРОФЕСОР (2013-2021) 

1. Катарина К. Јовановић (2016): Молекуларни механизми антипролиферативног дејства рутенијум(II)-
аренског комплекса са изохинолин-3-карбоксилном киселином као лигандом у условима in vitro, 
Комисија: др Невенка Глигоријевић (ментор), доц. др Михаило Јелић (ментор), проф. др Сања 
Гргурић-Шипка (члан комисије) 

2. Тијана Б. Бањанац (2016): Физиолошки и молекуларно-генетички показатељи међуврсне 
хибридизације у оквиру рода Centaurium Hill (Gentianaceae), Комисија: др Бранислав Шилер (ментор), 

доц. др Михаило Јелић (ментор), др Данијела Мишић (члан комисије), проф. др Анета Сабољевић 

(члан комисије), др Маријана Скорић (члан комисије) 
 

БР. Одбрањен специјалистички рад – коментор и члан Комисије за преглед, оцену и одбрану 

НАКОН ИЗБОРА У ЗВАЊЕ ВАНРЕДНОГ ПРОФЕСОРА (ПОСЛЕ 2021) 
1. Теодора Секулић (2023): Клинички значај и учесталост хромозомских аберација у мултиплом 

мијелому, Комисија: др Марија Денчић Фекете (ментор), проф. др Михаило Јелић (ментор), проф. 
др Драгана Цветковић (члан) 

 

 

БР. Одбрањен мастер рад – самостални ментор или коментор и члан Комисије за преглед, оцену и 
одбрану 

НАКОН ИЗБОРА У ЗВАЊЕ ВАНРЕДНОГ ПРОФЕСОРА (ПОСЛЕ 2021) 
1. Мина Миловановић (2021): Генерисање трансгене репортерске линије Tg(ankrd1b:mScarlet) зебрице 

(Danio rerio), Комисија: др Снежана Којић (ментор), проф. др Михаило Јелић (ментор), др Милан 
Којић (члан) 

2. Бојан Илић (2022): Утицај хуманог алфа-1 антитрипсина на процес регенерације репног пераја 
зебрице, Комисија: др Александра Дивац Ранков (ментор), проф. др Михаило Јелић (ментор), др 
Мила Љујић (члан) 

3. Вера Павић (2023): Генерисање knockout-a гена ZFP161 у хуманим U937 моноцитима коришћењем 
CRISPR методe, Комисија: др Марија Станковић (ментор), проф. др Михаило Јелић (ментор), Леа 
Влајнић (члан) 

4. Нађа Тркља (2024): Варијабилност секвенце пластидног trnL-trnF региона популација Blackstonia 

perfoliata централног дела Балканског полуострва, Комисија: др Биљана Филиповић (ментор), проф. 
др Михаило Јелић (ментор), др Тијана Бањанац (члан) 

Бр. Одбрањен специјалистички рад – коментор и члан Комисије за преглед, оцену и одбрану  
ПРЕ ИЗБОРА У ЗВАЊЕ ВАНРЕДНИ ПРОФЕСОР (2013-2021) 

1. Ива Милачић (2014): Оптимизација SNaPshot методе за детекцију мутација у CYP21A2 гену код 
пацијената са конгениталном адреналном хиперплазијом, Комисија: др Маја Стојиљковић (ментор), 
доц. др Михаило Јелић (ментор), др Милена Угрин (члан комисије) 
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5. Далила Салиховић (2024): Молекуларно генетичка детекција вируса из подфамилије 
Orthoparamyxovirinae и вируса рода Orthobornavirus код текунице (Spermophilus citellus), Комисија: 
доц. др Урош Главинић (ментор), проф. др Михаило Јелић (ментор), др Горана Стаменковић (члан) 

 

 

Бр. Одбрањен мастер рад – самостални ментор или коментор и члан Комисије за преглед, оцену и 
одбрану 

ПРЕ ИЗБОРА У ЗВАЊЕ ВАНРЕДНИ ПРОФЕСОР (2013-2021) 

1. Марија Тодоровић (2014): Варијабилност величине и облика крила у условима вишегенерацијског 
инбридинга Drosophila subobscura, Комисија: др Зорана Курбалија Новичић (ментор), доц. др 
Михаило Јелић (ментор) 

2. Михајло Јовановић (2015): Број копија митохондријске ДНК различитих величина код линија 
Drosophila subobscura, Комисија: доц. др Михаило Јелић (ментор), доц. др Марија Савић 
Веселиновић (члан комисије) 

3. Кристина Ристић (2016): Полиморфизам Arg399Gln XRCC1 гена као прогностички маркер карцинома 
дојке, Комисија: доц. др Михаило Јелић (ментор), др Ана Кривокућа (ментор)  

4. Павле Ерић (2016): Варијабилност нуклеотидне секвенце митохондријске ДНК Drosophila subobscura 

са Старе планине, Комисија: доц. др Михаило Јелић (ментор), проф. др Марина Стаменковић-Радак 
(члан комисије) 

5. Ивана Србљак (2018): Испитивање утицаја варијанти c.454-397T>C и c.454-351A>G у гену за 
естрогени рецептор алфа на појаву инфаркта миокарда и стенозе каротида, Комисија: др Александра 
Несторовић (ментор), доц. др Михаило Јелић (ментор), др. Љиљана Ракићевић (члан комисије) 

6. Јелена Каличанин (2019): Варијабилност нуклеотидне секвенце Cyt b гена Drosophila obscura са 
планине Гоч, Комисија: доц. др Михаило Јелић (ментор), проф. др Марина Стаменковић Радак (члан 
комисије) 

7. Ана Сарић (2020): Анализа нивоа метилације ДНК применом метода различите специфичности и 
осетљивости на моделу ћелија фибробласта ембриона миша, Комисија: др Мелита Видаковић 
(ментор), др Михаило Јелић (ментор), др Јелена Арамбашић Јовановић (члан комисије) 

8. Мила Кукобат (2020): Разноврсност нуклеотидне секвенце Cyt b гена белоглавог супа (Gyps fulvus) са 
територије Републике Србије, Комисија: др Слободан Давидовић (ментор), доц. др Михаило Јелић 
(ментор) 

9. Тамара Лукић (2020): Допринос анализе варијабилности хлоропластног trnL-trnF региона у 
проучавању хибридизације одабраних врста рода Centaurium Hill, Комисија: др Бранислав Шилер 
(члан комисије), др Тијана Бањанац (ментор), доц. др Михаило Јелић (ментор) 

 

 

Бр. Одбрањен дипломски рад – самостални ментор или коментор 

ПРЕ ИЗБОРА У ЗВАЊЕ ВАНРЕДНИ ПРОФЕСОР (2013-2021) 

1. Миона Терзић (2014): Значај SUMOilacije E2A/DBP протеина у току продуктивне инфекције 
хуманим аденовирусом типа 5, Комисија: доц. др Михаило Јелић (ментор), Љупка Филиповић 
(члан комисије) 

2. 
 

Марија Стојановић: (2014) Утицај генотипа и еколошких услова на принос семена различитих 
група хибрида сунцокрета (Helianthus annuus L.), Комисија: доц. др Михаило Јелић (ментор), 
Марија Танасковић (члан комисије) 

3. Неда Анђелић (2014): Типови молекуларних маркера и употреба микросателита у генетичким 
истраживањима, Комисија: доц. др Михаило Јелић (ментор), доц. др Марија Савић Веселиновић 
(члан комисије) 

4. Ана Танасковић (2016): Генетичка основа ендометријалних карцинома, Комисија: доц. др Михаило 
Јелић (ментор), доц. др Катарина Зељић (члан комисије) 

5. Марио Беламарић (2016): Потрага за микросателитским молекуларним маркерима 
биоинформатичком обрадом секвенцираног транскриптома Centaurium erythraea Rafn, Комисија: 
доц. др Михаило Јелић (ментор), др Бранислав Шилер (ментор), др Маријана Скорић (члан 
комисије) 

6. Ратка Мандић (2016): Генетичка основа отпорности на маларију, Комисија: доц. др Михаило Јелић 
(ментор), доц. др Катарина Зељић (члан комисије) 



4 

 

7. Маја Зекавица (2016): Генетичка основа резистенције на вирус хумане имунодефицијенције и 
утицај на прогнозу тока болести, Комисија: доц. др Михаило Јелић (ментор), др Марија Савић 
Веселиновић (члан комисије) 

 

Учешће у комисијама 

 

Бр. Учешће у комисији за одбрану докторске дисертације 

НАКОН ИЗБОРА У ЗВАЊЕ ВАНРЕДНИ ПРОФЕСОР (НАКОН 2021) 
1. Мирјана Берибака (2022): Утицај повишене концентрације олова на промјене у саставу микробиоте 

и особине животне историје код Drosophila melanogaster и Drosophila subobscura, 
Ментор: проф. др Марина Стаменковић-Радак, 
Комисија: проф. др Михаило Јелић, др Марија Танасковић, др Александра Патенковић, проф. др 
Славиша Станковић 

2. Мина Тољић (2024): Ниво ванћелијских miR-17, miR-29а, miR-181а, проинфламаторних цитокина и 
параметара оксидативног оштећења у крви пацијенткиња са гестацијским дијабетесом и гестацијском 
артеријском хипертензијом, 
Ментори: др Ивана Јоксић, проф. др Марија Савић Веселиновић,  
Комисија: проф. др Јелена Милашин, др Нађа Николић, доц. др Наташа Караџов Орлић, проф. др 
Катарина Зељић, проф. др Михаило Јелић  

3. Милица Михајловић Срејић (2025): Популационо-специфични маркери који дефинишу рељеф 
хаплогрупе I код Срба са територије Балкана, 
Ментор: проф. др Душан Кецкаревић, 
Комисија: доц др. Милица Кецкаревић Марковић, проф. др Михаило Јелић, др Слободан Давидовић 

4. Леа Влајнић (2025): Еволуција мито-једарних интеракција: "материнска клетва" и "техника 
тројанских женки" у регулисању бројности популација пасуљевог жишка (Acanthoscelides obtectus, 
Say) 
Ментор: проф. др Биљана Стојковић, др Мирко Ђорђевић 
Комисија: проф. др Михаило Јелић, др Урош Савковић, др Павле Ерић 

5. Катарина Ерић (2025): Термална адаптација и отпорност на стрес у популацијама Drosophila 

subobscura са различитих надморских висина 
Ментори: др Марија Танасковић, проф. др Марија Савић Веселиновић 
Комисија: проф. др Михаило Јелић, др Марија Рајичић, др Павле Ерић 

 

Бр. Учешће у комисији за одбрану докторске дисертације 

ПРЕ ИЗБОРА У ЗВАЊЕ ВАНРЕДНИ ПРОФЕСОР (2013-2021) 

1. Ива Д. Милачић (2017): Молекуларно-генетичка основа конгениталне адреналне хиперплазије у 
Србији: карактеризација мутација у CYP21A2 гену, Комисија: др Соња Павловић (ментор), др Милена 
Угрин (ментор), доц. др Михаило Јелић (члан комисије) 

2. Марија Рајичић (2019): Молекуларна структура, порекло и функција Б хромозома код жутогрлог 
шумског миша, Apodemus flavicollis (Mammalia, Rodentia), Комисија: др Јелена Благојевић (ментор), др 
Тања Аднађевић (ментор), др Михаило Јелић (члан комисије) 

3. Јована Комазец (2020): Варијанте кодирајућих и некодирајућих региона гена узрочника дијабетеса 
адултног типа код младих као модулатори фенотипа и регулатори генске експресије, Комисија: др 
Милена Угрин (ментор), др Соња Павловић (ментор), проф. др Светлана Радовић (члан комисије), 
доц. др Михаило Јелић (члан комисије), доц. др Вера Здравковић (члан комисије) 

 

Бр. Учешће у комисији за одбрану докторске дисертације изван Биолошког факултета 

ПРЕ ИЗБОРА У ЗВАЊЕ ВАНРЕДНИ ПРОФЕСОР (2013-2021) 

1. Миломир Стефановић (2020): Молекуларни диверзитет и генетички сигнали локалних адаптација 
врсте Lepus europaeus Pallas, 1778 у хетерогеним условима средине, Комисија: доц. др Дејан Беуковић 
(члан комисије), доц. др Михаило Јелић (члан комисије), проф. др Михајла Ђан (ментор), dr Franz 
Suchentrunk (ментор) 
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Бр. Учешће у комисији за одбрану специјалистичког рада 

ПРЕ ИЗБОРА У ЗВАЊЕ ВАНРЕДНИ ПРОФЕСОР (2013-2021) 

1. Боривоје Савић (2016): Молекуларна дијагностика и генетичка анализа цирковируса типа 2 (PCV2) у 
популацијама домаћих свиња у Србији, Комисија: проф. др Марина Стаменковић-Радак (ментор), доц. 
др Божидар Савић (ментор), доц. др Михаило Јелић (члан комисије) 

2. Драгана Вуковић (2017): Учесталост хромозомских аберација у спонтаним и хабитуалним 
побачајима у групи испитаница из Србије, Комисија: доц др. Катарина Зељић (ментор), доц. др Марија 
Савић Веселиновић (члан комисије), доц. др Михаило Јелић (члан комисије) 

3. Сања Стојановић (2019): Образац експресије најчешће коришћених референтних гена у узорцима 
хуманог масног ткива и липома, Комисија: проф. др Александра Кораћ (ментор), проф. др Стево 
Најман (ментор), доц. др Михаило Јелић (члан комисије) 

4. Александра Милетић (2020): Дијагностички значај методе вишеструког умножавања проба зависног 
од лигације у детекцији микроделеционих / микродупликационих синдрома, Комисија: доц. др Горан 
Чутурило (ментор), проф. др Катарина Зељић (ментор), доц. др Михаило Јелић (члан комисије)  

 

 

Бр. Учешће у комисији за одбрану мастер рада 

ПРЕ ИЗБОРА У ЗВАЊЕ ВАНРЕДНИ ПРОФЕСОР (2013-2025) 

1. Стојанка Павловић (2014): Примена концепт мапа у реализацији филогенетских програмских 
садржаја биологије за четврти разред гимназије, Комисија: проф. др Јелена Станисављевић (ментор), 
доц. др Михаило Јелић (члан комисије) 

 

Бр. Учешће у комисији за одбрану мастер рада 

ПРЕ ИЗБОРА У ЗВАЊЕ ВАНРЕДНИ ПРОФЕСОР (пре 2013) 
1. Бранка Новаковић (2012): Улога амплификације c-erbB-2 и c-myc онкогена у патогенези 

плеоморфних аденома пљувачних жлезда. Комисија: проф. др. Марина Стаменковић-Радак (ментор), 
др Михаило Јелић (члан комисије) 
 

Бр. Учешће у комисији за одбрану дипломског рада 

ПРЕ ИЗБОРА У ЗВАЊЕ ВАНРЕДНИ ПРОФЕСОР (2013-2025) 

1. Сања Тодоровић (2014): Геномски импринтинг – механизми, функције и поремећаји, Комисија: доц. 
др Марија Савић Веселиновић (ментор), доц. др Михаило Јелић (члан комисије) 

2. Ивана Вагић (2016): Молекуларно-генетичка анализа CYP2D6 гена у узорку популације Србије, 
Комисија: проф. др Биљана Стојковић (ментор), проф. др Оливер Стојковић (ментор), доц. др 
Михаило Јелић (члан комисије) 

3. Тијана Томић (2016): Повезаност полиморфизама -159C/T CD14 гена са ризиком за настанак оралног 
планоцелуларног карцинома, Комисија: доц. др Катарина Зељић (ментор), доц. др Гордана Шупић 
(ментор), доц. др Михаило Јелић (члан комисије) 
 

Бр. Учешће у комисији за одбрану дипломског рада 

ПРЕ ИЗБОРА У ЗВАЊЕ ВАНРЕДНИ ПРОФЕСОР (пре 2013) 
1. Јелена Златковић (2007): Анализа полиморфизма гена за ендотелну азот оксид синтазу код 

болесника на хемодијализи. Комисија: проф. др Марина Стаменковић-Радак (ментор), мр. сци. Татјана 
Дамњановић (ментор), Михаило Јелић (члан комисије) 

2. Тања Новковић (2007): A1298C и MTHFR гени код деце са акутном лимфоидном леукемијом. 
Комисија: проф. др Марина Стамнковић-Радак (ментор), проф. др Јелена Милашин (ментор), 
Михаило Јелић (члан комисије) 

3. Тања Петричевић (2007): Мутације K-ras гена у карциному јајника. Комисија: проф. др Марина 
Стаменковић-Радак (ментор), Михаило Јелић (члан комисије) 

4. Марија Мучибабић (2007): Изолација VP2 гена из Парвовируса. Комисија: проф. др Марина 
Стаменковић-Радак (ментор), Михаило Јелић (члан комисије) 

5. Миљана Танић (2008): Анализа асоцијације полиморфизма хуманог меланокортин – 1 рецептор и 
витамин Д рецептор гена са малигним меланомом. Комисија: проф др Марина Стаменковић-Радак 
(ментор), Михаило Јелић (члан комисије) 
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6. Јована Јовановић (2007): Одређивање учесталости и значаја полиморфизма у MTHFR гену код 
пацијената оболелих од сквамозног оралног канцера. Комисија: проф. др. Марина Стаменковић-Радак 
(ментор), проф. др Звонко Магић (ментор), Михаило Јелић (члан комисије) 

7. Сандра Травица (2007): Детекција хиперметилације промотора p16INK4a
 тумор супресор гена код 

пацијената оболелих од сквамозног оралног канцера. Комисија: проф. др. Марина Стаменковић-Радак 
(ментор), проф. др Звонко Магић (ментор), Михаило Јелић (члан комисије) 

8. 
 

Оља Мијановић (2007): Испитивање учесталости делеције GSTM1 гена као потенцијалног 
предиспонирајућег фактора у оралном карциному. Комисија: проф. др. Марина Стаменковић-Радак 
(ментор), проф. др Јелена Милашин (ментор), Михаило Јелић (члан комисије) 

9. Драгана Ландуп (2007): Детекција мутација у p53 гену и присусво хуманог папилома вируса код 
болесника са оралним туморима. Комисија: проф. др. Марина Стаменковић-Радак (ментор), проф. др 
Звонко Магић (ментор), Михаило Јелић (члан комисије) 

10. Ана Бацковић (2007): Полиморфизам гена за MTHFR као потенцијални предиспонирајући фактор 
малигних обољења. Комисија: проф. др. Марина Стаменковић-Радак (ментор), проф. др Јелена 
Милашин (ментор), Михаило Јелић (члан комисије) 

11. Јелена Цветковић (2007): Полиморфизам CYP2E1 гена као потенцијални предиспонирајући фактор 
за развој планоцелуларног карцинома усне регије. Комисија: проф. др. Марина Стаменковић-Радак 
(ментор), проф. др Звонко Магић (ментор), Михаило Јелић (члан комисије) 

12. Јелена Милошевић (2008): Анализа полимофности гена за глутатион S-трансферазу (GSTT1, GSTM1 
i GSTP1) код пацијената оболелих од базоцелуларног карцинома коже. Комисија: проф. др Марина 
Стаменковић-Радак, (ментор) проф. др Звонко Магић (ментор), Михаило Јелић (члан комисије) 

13. Маја Божовић (2008): Испитивање антигенотоксичног ефекта линцуре (Gentianella austriaca) 
употребом теста мозаичности крила. Комисија: проф. др. Марина Стаменковић-Радак (ментор), 
Александра Патенковић (члан комисије) , Михаило Јелић (члан комисије) 

14. Јелена Ђенић (2008): Испитивање 4a/4b полиморфизма гена за ендотелну азот оксид синтазу (e NOS) 
код болесника на хемодијализи. Комисија: проф. др. Марина Стаменковић-Радак (ментор), мр сци. 
Татјана Дамњановић (члан комисије), Михаило Јелић (члан комисије) 

15. Катарина Зељић (2008): Анализа полиморфизма CD14 gena (C-159T) код болесника са сепсом и/или 
траумом. Комисија: проф. др. Марина Стаменковић-Радак (ментор), др Бојана Цикота (ментор), 
Михаило Јелић (члан комисије) 

16. Бранка Нешић (2008): Детекција микроорганизама у узорцима оболелих од апексног парадонтитиса. 
Комисија: проф. др. Марина Стаменковић-Радак (ментор), проф. др Јелена Милашин (ментор), 
Михаило Јелић (члан комисије) 

17. Јована Чуповић (2009): Полиморфизам -819C>T гена за IL-10 код пацијената са реуматоидним 
артритисом. Комисија: проф. др. Марина Стаменковић-Радак (ментор), Михаило Јелић (члан 
комисије)  

18. Ана Кривокућа (2009): Учесталост мутације 5382insC у гену BRCA1 у узорку жена са карциномом 
дојке у Србији. Комисија: проф. др. Марина Стаменковић-Радак (ментор), др Мирјана Бранковић 
Магић (ментор), Михаило Јелић (члан комисије)  

19. Милица Недељковић (2009): Полиморфизам IL-10 Т3575А код болесника од оралног lichen planus-a. 
Комисија: проф. др. Марина Стаменковић-Радак (ментор), Михаило Јелић (члан комисије) 

20. Маја Милановић (2009): Учесталост и значај полиморфизма TNF-α, IL-1Ra и IL-10 гена код 
болесника са оралним lichen planusom. Комисија: проф. др. Марина Стаменковић-Радак (ментор), 
Михаило Јелић (члан комисије) 

21. Слађана Загорац (2010): Повезаност HaeIII полиморфизма ADH1C гена са оралним 
сквамоцелуларним карциномом. Комисија: проф. др. Марина Стаменковић-Радак (ментор), др 
Гордана Шупић (ментор), Михаило Јелић (члан комисије) 

22. Дијана Шпалета (2010): Радиоактивна контаминација животне средине и њен утицај на живе 
системе. Комисија: академик Марко Анђелковић (ментор), Михаило Јелић (члан комисије) 

23. Жаклина Богосављевић (2010): Примена биотехнологије и молекуларних маркера у оплемењивању 
биљака. Комисија: проф. др. Марина Стаменковић-Радак (ментор), Михаило Јелић (члан комисије)  

24. Драгана Антонић (2010): Генетичка основа биполарног афективног поремећаја. Комисија: доц. др 

Софија Павковић-Лучић (ментор), Михаило Јелић (члан комисије) 
25. Ивана Аћимовић (2010): Експресија p53 гена у хуманим карциномима желуца и дебелог црева. 

Комисија: проф. др. Марина Стаменковић-Радак (ментор), Михаило Јелић (члан комисије) 
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26. Јасмина Василијевић (2010): Анализа Таq полиморфизма VDR гена код болесника са оралним 
сквамоцелуларним карциномом (OSCC). Комисија: проф. др. Марина Стаменковић-Радак (ментор), др 
Гордана Шупић (ментор), Михаило Јелић (члан комисије) 

27. Марија Којић (2011): Полиморфност гена за антагонист интерлеукин-1 рецептора (IL-1 ra) код 
пацијената са периимплантитисом. Комисија: проф. др. Марина Стаменковић-Радак (ментор), 
Михаило Јелић (члан комисије) 

28. Јована Голубовић (2011): Успешност у парењу јединки Drosophila subobscura са еколошки 
различитих станишта укрштаних у сродству током више генерација. Комисија: проф. др Марина 
Стаменковић-Радак (ментор), др Татјана Савић (ментор), Михаило Јелић (члан комисије) 

29. Ивана Ђукановић (2011): Варијабилност митохондријалне ДНК у две природне популације 

Drosophila subobscura са два еколошки различита станишта. Комисија: проф. др Марина 
Стаменковић-Радак (ментор), Марија Танасковић (члан комисије), Михаило Јелић (члан комисије) 

30. Данијела Јонтуловић (2012): Детекција мутација B-RAF онкогена у узорцима тумора плућа SSCP 
методом и директним секвенцирањем. Комисија: проф. др. Марина Стаменковић-Радак (ментор), 
Михаило Јелић (члан комисије) 

31. Тања Живковић (2012): Полиморфизам промоторске секвенце интерлеукина-10 код пацијената са 
базоцелуларним карциномом коже. Комисија: проф. др Марина Стаменковић-Радак (ментор), 
Михаило Јелић (члан комисије) 

32. Јована Васиљевић (2012): Повезаност Asp299Gly(rs4986790) и Thr399Ile(rs4986791) полиморфизма 
TLR4 гена са појавом сепсе. Комисија: проф. др. Марина Стаменковић-Радак (ментор), др Бојана 
Цикота Алексић (ментор), Михаило Јелић (члан комисије) 

 

Бр. 
 

Учешће у комисији за одбрану завршног рада изван Биолошког факултета 

ПРЕ ИЗБОРА У ЗВАЊЕ ВАНРЕДНИ ПРОФЕСОР (пре 2013) 
1. Драгомир Миловановић (2011): (завршни рад на Хемијском факултету): Варијабилност молекула 

митохондријалне ДНК у природној популацији врсте Drosophila subobscura. Комисија: проф. др Весна 
Никетић (ментор), др Зорана Курбалија Новичић (члан комисије), Михаило Јелић (члан комисије) 

 

Држање наставе на курсу  
Бодовани су само трогодишњи периоди 

НАКОН ИЗБОРА У ЗВАЊЕ ВАНРЕДНОГ ПРОФЕСОРА (НАКОН 2021) 
Курс са преузетим наставним 
програмом 

 

Ниво студија (статус предмета) 
 

Школска година 

 

Генетика 
 

ОАС (обавезни) 
 

2021/2022 
2022/2023 
2023/2024 
2024/2025 

Генетика развића 
 

ОАС (изборни) 
 

2021/2022 
2022/2023 
2023/2024 
2024/2025 

Популациона генетика 
 

ДАС (обавезни) 
 

2021/2022 
2022/2023 
2023/2024 
2024/2025 

Генетички и еволуциони аспекти 
конзервационе биологије # 

ДАС (изборни) нова акредитација 2021/2022 
2022/2023 
2023/2024 

Виши курс генетике * САС (обавезни) 2021/2022 
2022/2023 
2023/2024 
2024/2025 

Хумана популациона генетика САС (изборни) 2023/2024 

Увод у форензичку генетику МАС (изборни) 2023/2024 
2024/2025 

# сходно доприносу кандидата настави курс бодован са 1 поеном уместо 2 
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*на курсу предавања држи више од 5 предавача, по позиву. Бодовано је 1 уместо 2. 
 

 

НАКОН ИЗБОРА У ЗВАЊЕ ВАНРЕДНОГ ПРОФЕСОРА (НАКОН 2021) 
Курс за који је кандидат у потпуности 

припремио наставни програм 
Ниво студија 
(статус предмета) 

Школска година 

 
Стручно истраживачки пројекат * ОАС (изборни) 

 
2022/2023 
2024/2025 

Биоинформатичка анализа генетичких 

података/ 
Статистичка и биоинформатичка анализа 
генетичких података 

ДАС (изборни) 
 

2021/2022 
2022/2023 
2023/2024 
2024/2025 

* курс Стручно истраживачки пројекат је бодован 1 поеном по години 

 

ПРЕ ИЗБОРА У ЗВАЊЕ ВАНРЕДНОГ ПРОФЕСОРА (2013-2021) 

Курс са преузетим наставним програмом Ниво студија (статус 
предмета) 

Школска година 

Генетика ОАС (обавезни) 2013/14; 2014/15 

2015/16; 2016/17 

2017/18; 2018/19 

2019/20; 2020/21 

Генетика развића ОАС (изборни) 2018/19; 2019/20 

Популациона генетика ДАС (обавезни) 2012/13; 2013/14 

2014/15; 2015/16 

2016/17; 

2017/18; 2018/19 

2019/20; 2020/21 

Виши курс молекуларне генетике Eукариота ДАС (изборни) 2014/15; 2015/16 

2017/18; 2018/19 

2019/20; 

Конзервациона генетика ДАС (изборни)  
 

2014/15; 2015/16 

2016/17; 

2017/18;2018/19 

2019/20; 

Генетички и еволуциони аспекти 
конзервационе биологије   

ДАС (изборни)  2020/21 

Виши курс генетике* САС (обавезни) 2017/18; 2018/19 

2019/20; 2020/21 

*на курсу предавања држи више од 5 предавача, по позиву. Бодовано је 1 уместо 2. 
 

ПРЕ ИЗБОРА У ЗВАЊЕ ВАНРЕДНОГ ПРОФЕСОРА (2013-2021) 

Курс за који је кандидат у потпуности 
припремио наставни програм 

Ниво студија (статус 
предмета) 

Школска година 

Стручно истраживачки пројекат* ОАС (изборни) 2020/21 

Биоинформатичка анализа генетичких 
података 

ДАС (изборни)  2020/21 

* курс Стручно истраживачки пројекат је бодован 1 поеном по години 
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Учешће у реализацији практичне наставе на курсу по школској години 

 

НАКОН ИЗБОРА У ЗВАЊЕ ВАНРЕДНОГ ПРОФЕСОРА (након 2021) 
Курс Ниво студија (статус предмета) Школска година 

Генетика 

 

ОАС (обавезни) 
 

2021/2022 
2022/2023 
2023/2024 
2024/2025 

 

ПРЕ ИЗБОРА У ЗВАЊЕ ВАНРЕДНОГ ПРОФЕСОРА (2013-2021) 

Курс Ниво студија (статус предмета) Школска година 

Генетика ОАС (обавезни) 2013/14; 2014/15 

2015/16; 2016/17 

2017/18; 2018/19 

2019/20; 2020/21 

 

ПРЕ ИЗБОРА У ЗВАЊЕ ВАНРЕДНОГ ПРОФЕСОРА (пре 2013) 
Курс Ниво студија (статус предмета) Школска година 

Генетика/Принципи генетике ОАС (обавезни) 2007/08; 2008/09 

2009/10; 2011/12 

2012/13 

Квантитативна генетика и оплемењивање 
организама  

 ОАС (изборни) 2009/2010 

 

Оцене на анкети студената 
НАКОН ИЗБОРА У ЗВАЊЕ ВАНРЕДНОГ ПРОФЕСОРА (након 2021) 
Курс Ниво 

студија 

(статус 
предмета) 

Школска година  

(бр. анкетираних студената) 
2021/2022 2022/2023 2023/2024 2024/2025 Просечна оцена 

Генетика (ОА-О8) ОАС 
(обавезни) 

4,78 (31) / / / 4,78 

Генетика (ОАС-О7) ОАС 
(обавезни) 

4,64 (215) / / / 4,64 

Генетика развића 
(ОАС-ИБ5Б-3) 

ОАС 
(изборни) 

5,00 (36) 4,87 (26) 4,95 (22) / 4,94 

Статистичка и 
биоинформатичка 
анализа генетичких 
података (ДБМ07) 

ДС 

(изборни) 
/ 5,00 (8) 5,00 (6) / 5,00 

Увод у форензичку 
генетику (ММС9И1) 

МАС 

(избори) 
/ / / 4,42 (14) 4,42 

/Недостају подаци 

Просек оцена по курсу 4,76 

 
ПРЕ ИЗБОРА У ЗВАЊЕ ВАНРЕДНОГ ПРОФЕСОРА (2013-2021) 

Курс Ниво 
студија 

(статус 
предмета) 

Школска година  

(бр. анкетираних студената/укупан бр., студ. група) 
2013/14 2014/1

5 

2015/16 2016/17 2017/18 2018/19 2019/20 2020/21 Просечна 
оцена 

Генетика ОА-08- ОАС 
(обавезни) 

4,06 

(138/192 

МБФ, Б, 
Е) 

/ 4,56 (61/210 

МБФ+Б+Е)*
* 

4,44 

(52/381

) 

4,58 

(173/399) 

/ 4,60 

(34/135)  

/ 4,44 

Генетика ОАС-07- ОАС 
(обавезни 

/ / / / / / 4,78 

(82/138) 

/ 4,78 



10 

 

Генетика развића 

(ОАС-ИБ5Б-3) 

ОАС 
(изборни) 

/ / / / / 4,92 

(21/27) 

4,95 

(18/18) 

4,82 

(48/48) 

4,90 

Виши курс 
молекуларне 
генетике еукариота 
(ДН-ГЕН-И1) 

ДС 

(изборни) 
/ / / / / 5,00 (5/5) / 5,00 (6/6) 5,00 

Просечна оцена 4,78 

/ недостају подаци 
**Просечна вредност за оцене у датој школској години по студијским пгрупама: 4,78 (52/210 МБФ), 4,70 (39/210 Б), 4,19 (25/210)

 

 

б) Остале наставне активности 

Рецензија уџбеника категорије М90 

НАКОН ИЗБОРА У ЗВАЊЕ ВАНРЕДНОГ ПРОФЕСОРА (након 2021) 
др Јасмина Лудошки (2023): Методе у квантификовању фенотипског и генетичког диверзитета. Природно-
математички факултет Универзитета у Новом Саду. ИСБН 978-86-7031-630-0, COBISS.SR-ID 85882377. 
Рецензенти: проф. др Весна Миланков, проф. др Ана Ивановић, проф. др Михаило Јелић, др Љубинка 
Француски Марчетић.  
Др Саша Марић, др Јелена Јовић, др Симона Сушник Бајец, др Иво Тошевски, др Давид Станковић (2021): 
Молекуларна систематика – одабране области. Универзитет у Београду – Биолошки факултет. ISBN - 978-86-
7078-175-7, COBISS.SR-ID – 110354953 
Рецензенти: проф. др Љиљана Томовић, проф. др Михаило Јелић, др Ирена Новаковић, доц. др Жељко 
Радуловић. 

 

ПРЕ ИЗБОРА У ЗВАЊЕ ВАНРЕДНОГ ПРОФЕСОРА (2013-2021) 

Шупић Г, Зељић К, Магић З. (2016) Хумана генетика - приручник за практичну наставу, 
Министарство одбране, Универзитет одбране-Медицински факултет ВМА, Издавач: Медија центар 
„Одбрана“, ISBN: 978-86-335-0497-3. Рецензенти: проф. др Марина Стаменковић-Радак, доц. др 
Михаило Јелић 

 

Чланство у организационим одборима међународних / националних / стручних 
скупова 

ПРЕ ИЗБОРА У ЗВАЊЕ ВАНРЕДНОГ ПРОФЕСОРА (2013-2021) 
Члан организационог одбора међународног конгреса:  
V Congress of the Serbian Genetic Society (28/09/2014 – 02/10/2014) Kladovo, Serbia. 

3rd International Conference on Plant Biology (22nd SPPS Meeting), 2018, Belgrade, Serbia. 

 

Учешће у педагошком раду са ученицима основних и средњих школа 

ПРЕ ИЗБОРА У ЗВАЊЕ ВАНРЕДНОГ ПРОФЕСОРА (2013-2021) 

Стручни сарадник на четири семинара биологије и експерименталне биологије и хемије за ученике 
основних и средњих школа у истраживачкој станици Петница, у периоду 2014-2017 године, и три 
семинара у периоду 2018-2020. 

 

ПРЕ ИЗБОРА У ЗВАЊЕ ВАНРЕДНОГ ПРОФЕСОРА (пре 2013) 
Стручни сарадник на 11 семинара биологије и експерименталне биологије и хемије за ученике 
основних и средњих школа у истраживачкој станици Петница, у периоду 2007-2013 године 

Бодовано по броју година  - свака година по 1 поен (без обзира на број семинара по 
години) 
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Држање наставе за стручно усавршавање наставника основних и средњих школа  
ПРЕ ИЗБОРА У ЗВАЊЕ ВАНРЕДНОГ ПРОФЕСОРА (пре 2013) 
Предавач у програму „Принципи генетике“ акредитованом од стране Биолошког факултета за 
стручно усавршавање наставника основних и средњих школа 

 

Збирни преглед квантитативних показатеља наставно-педагошког рада  
Назив Врста резултата Пре избора у 

звање ванредни 
професор 

После избора у 
звање ванредни 

професор 

(А) Основне наставне активности 

Уџбеници, скрипта и 

практикуми 

Објављен уџбеник (20) 1*20=20 / 

Менторство Одбрањена докторска 
дисертација (12/6) 

2*6=12 1*12=12 

Одбрањен специјалистички 
рад (6/3) 

1*3=3 1*3=3 

Одбрањен мастер рад (4/2) 3*4=12 

6*2=12 

5*2=10 

Одбрањен дипломски рад 
(4/2) 

6*4=24 

1*2=2 

/ 

 Учешће у комисијама За одбрану докторске 
дисертације (4) 

4*4=16 5*4=20 

За одбрану специјалистичког 
рада (2) 

4*2=8 / 

За одбрану мастер рада (1) 2*1=2 / 

За одбрану дипломског рада 
(1) 

36*1=36  

Држање наставе на курсу За који је кандидат у 
потпуности припремио 
наставни програм (6) 

1*1=1 1*6=6 

2*1=2 

Са преузетим наставним 
програмом (2) 

8*2=16 

1*1=1 

3*2=6 

2*1=2 

Учешће у реализацији практичне наставе на курсу по 
школској години (1) 

14*1=14  4*1=4  

Укупно (А) 179 65 

244 

(Б) Остале наставне активности 

Држање наставе за стручно усавршавање наставника 
основних и средњих школа (1) 

1*1=1 / 

Учешће у педагошком раду са ученицима основних и 
средњих школа (1) 

12*1=12 / 

Рецензија уџбеника категорије М90 (3) 1*3=3 2*3=6 

Чланство у организационим одборима 
међународних/националних/ стручних скупова (2/1/0,5) 

2*2=4 / 

Укупно (Б) 20 6 

26 

Укупно А+Б 199 71 

270 

 

Рекапитулација: У оквиру наставних активности др Михаило Јелић је остварио укупно 270 
бода, од тога 71 у последњих 5 година (за избор у звање ванредног професора неопходно је 42 
бода). За избор у звање ванредног професора неопходан је уџбеник, монографија, практикум 
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или збирка задатака. Др Михаило Јелић је објавио уџбеник. За избор у звање ванредног 
професора неопходно је руковођење израдом најмање једне докторске дисертације. Др 
Михаило Јелић је био ментор или коментор три одбрањене докторске дисертације, од које 
самостални ментор једне у претходном изборном периоду. 
 

 

 

  

3. НАУЧНЕ АКТИВНОСТИ 

 

Научни рад др Михаила Јелића се одвија у области популационе, еволуционе и 
конзервационе генетике. Увид у научноистраживачки рад др Михаила Јелића могућ је на веб 
страници: https://orcid.org/0000-0002-1637-0933. Према бази Scopus Његов H индекс износи 11, 
и има укупно 319 цитата без аутоцитата, од чега 302 у часописима са СЦИ листе.  

Укупно је објавио 91 библиографску јединицу, од тога 24 у последњем изборном 
периоду. Објавио је 33 рада у међународним часописима категорије М20 (9 у претходном 
изборном периоду). На 5 радова М20 категорије је први аутор, док је на 3 рада у претходном 
изборном периоду последњи аутор. Објавио је 44 саопштења на међународним научним 
скуповима категорија М32, М33 и М34 (14 у претходном изборном периоду), 9 саопштења на 
националним научним скуповима категорија М62 и М64 (1 у претходном изборном периоду), 
једно поглавље у монографији међународног значаја категорије М14, један рад у тематском 
зборнику националног значаја категорије М45 и један рад у часопису националног значаја 
категорије М51. Био је члан 5 националних пројеката (1 у претходном изборном периоду), 
једног билатералног пројекта (у претходном изборном периоду) и једног међународног 
пројекта. Рецензирао је 13 радова М20 категорије (8 у претходном изборном периоду). 
 

а) Основне научне активности 

Монографије, монографске студије, тематски зборници, лексикографске и 
картографске публикације међународног значаја (M10) 

Бр
. 

Публикација ПРЕ ИЗБОРА У ЗВАЊЕ ВАНРЕДНОГ ПРОФЕСОРА (2013-2021) М 

2. Jelić, M., Patenković, A., Kurbalija Novičić, Z. (2014): Genetic Variability of Populus nigra L. in the 

Danube Basin. In: Variability of European Black Poplar (Populus nigra L.) in the Danube Basin, 

Editors: Tomović, Z., Vasić, I., JP Vojvodinašume, Petrovaradin. 

M1

4 

 

Радови објављени у научним часописима међународног значаја (M20) 
 

Бр. Публикације НАКОН ИЗБОРА У ЗВАЊЕ ВАНРЕДНОГ ПРОФЕСОРА (након 
2021) 

М# ИФ# 

3. Nunez, J. C., Coronado-Zamora, M., Gautier, M., Kapun, M., Steindl, S., Ometto, L. ... 
Jelic, M. ... Flatt, T., Bergland, A.O. Gonzalez, J. (2025). Footprints of Worldwide 
Adaptation in Structured Populations of Drosophila melanogaster Through the Expanded 
DEST 2.0 Genomic Resource. Molecular Biology and Evolution, 42(8) msaf132. 
(IF2023=11,0 Genetics & Heredity 8/191, Biochemistry & Molecular Biology 16/313, 
Evolutionary Biology 4/54 ) 

M21a+ 11,0 

4. Erić, P., Veselinović, M. S., Patenković, A., Tanasković, M., Kenig, B., Erić, K., Inđić, 
B., Stanovičić, S., Jelić, M. (2025). Mechanisms Maintaining Mitochondrial DNA 
Polymorphisms: The Role of Mito-Nuclear Interactions, Sex-Specific Selection, and 
Genotype-by-Environment Interactions in Drosophila subobscura. Insects, 16(4), 415. 
(IF2024=2,9 Entomology 15/110) 

M21a 2,9 

https://orcid.org/0000-0002-1637-0933
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5. Durmaz Mitchell, E., Kerdaffrec, E., Harney, E., Paulo, T. F., Veselinovic, M. S., 
Tanaskovic, M., ...Jelic, M., ... & Flatt, T. (2025). Continent-wide differentiation of 
fitness traits and patterns of climate adaptation among European populations of 
Drosophila melanogaster. Evolution Letters, qraf014. 
(IF2023=3,8 Evolutionary Biology 11/54) 

M21 3,8 

6. Erić, P., Stamenković-Radak, M., Dragićević, M., Kankare, M., Wallace, M. A., Savić 
Veselinović, M., Jelić, M. (2022). Mitochondrial DNA variation of Drosophila obscura 
(Diptera: Drosophilidae) across Europe. European Journal of Entomology, 119, 99-110. 
(IF2022=1,3 Entomology 52/108) 

M22 1,3 

7. Erić, P., Patenković, A., Erić, K., Tanasković, M., Davidović, S., Rakić, M., Savić 
Veselinović, M., Stamenković-Radak, M., Jelić, M. (2022). Temperature-Specific and 
Sex-Specific Fitness Effects of Sympatric Mitochondrial and Mito-Nuclear Variation in 
Drosophila obscura. Insects 13(2): 139. 
(IF2022=3,0 Entomology 15/108) 

M21a 3,0 

8. Kim, B. Y., Wang, J. R., Miller, D. E., Barmina, O., Delaney, E., Thompson, A.,… 
Stamenković-Radak, M., Jelić, M., Savić Veselinović, M., Tanasković, M., Erić, P., ... & 
Petrov, D. A. (2021). Highly contiguous assemblies of 101 drosophilid 
genomes. Elife, 10, e66405. 
(IF2021=8,713 Biology 8/94) 

M21a 8,713 

9. Kapun, M., Nunez, J. C., Bogaerts-Márquez, M., Murga-Moreno, J., Paris, M., Outten, J., 
… Savić Veselinović, M., Stamenković-Radak, M., Jelić, M., … Gonzalez, J., Flatt, T., 
Bergland, A. O. (2021). Drosophila evolution over space and time (DEST): a new 
population genomics resource. Molecular biology and evolution 38(12): 5782-5805. 
(IF2020=16,240 Genetics & Heredity 5/176, Biochemistry & Molecular Biology 9/295, 

Evolutionary Biology 2/50) 

M21a+ 16,240 

10. Wallace, M. A., Coffman, K. A., Gilbert, C., Ravindran, S., Albery, G. F., Abbott, J. … 
Jelić, M… Flatt, T., Gonzalez, J:, Staubach, F., Obbard, J.D. (2021). The discovery, 
distribution, and diversity of DNA viruses associated with Drosophila melanogaster in 
Europe. Virus Evolution, 7(1), veab031. 
(IF2020=7,989 Virology 4/37) 

M21a 7,989 

11. Beribaka, M., Jelić, M., Tanasković, M., Lazić, C., Stamenković-Radak, M. (2021). Life 
history traits in two Drosophila species differently affected by microbiota diversity under 
lead exposure. Insects, 12(12), 1122. 
(IF2021=3,141 Entomology 17/100) 

M21 3,141 

 

Бр. Публикације ПРЕ ИЗБОРА У ЗВАЊЕ ВАНРЕДНОГ ПРОФЕСОРА (2013-2021) М#
 ИФ#

 

12. Beribaka, M., Dimkić, I., Jelić, M., Stanković, S., Pržulj, N., Anđelković, M., 
Stamenković-Radak, M. (2021). Altered diversity of bacterial communities in two 

Drosophila species under laboratory conditions and lead exposure. Arch Biol Sci.73 (1): 

17-29. https://doi.org/10.2298/ABS200911054B. 

(IF2020 =0,956 Biology 77/93) 

M23 0,956 

13. Davidović S., Jelić M., Marinković, S, Mihajlović, M., Tanasić, V. Hribšek I, Sušić G., 
Dragićević, M., Stamenković-Radak, M. (2020). Genetic diversity of the Griffon vulture 

population in Serbia and its importance for conservation efforts in the Balkans. Scientific 

Reports 20:20394. 

(IF2019 =3,998 Multidisciplinary Sciences 17/71)  

М21 3,998 

14. Kurbalija Novičić, Z., Sayadi, A., Jelić, M., Arnqvist, G. (2020). Negative frequency 

dependent selection contributes to the maintenance of a global polymorphism in 

mitochondrial DNA. BMC evolutionary biology 20(1):20. 

(IF2019 =3,058 Evolutionary biology 20/51, Genetics & Heredity 81/177) 

М22 3,058 

15. Kurbalija Novičić, Z., Bodén, R., Kozarski, K., Jelić, M., Jovanović, M. V., Cunningham, 
L. J. (2021). Lithium influences whole‐organism metabolic rate in Drosophila 

subobscura. Journal of Neuroscience Research. 99:407-418. 

М21 4,699 
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(IF2019=4,699 Neurosciences 58/272)  

16. Erić, P., Jelić, M., Savić Veselinović, M., Kenig., B., Anđelković, M., Stamenković-

Radak., M. (2019). Nucleotide diversity of Cyt b gene in Drosophila subobscura Collin. 

Genetika, 51(1):213-226.  

(IF2018=0,459 Agronomy 78/89, Genetics & Heredity 169/172)  

М23 0,459 

17. Stamenković-Radak, M., Kenig, B., Đurakić, M. Jelić, M., Erić, K., Anđelković, M. 
(2019). Associations between environmental variability and inversion polymorphism of 

Drosophila subobscura: meta-analysis of populations from the Central Balkans. Climate 

Research, 77(3):205-217.  

(IF2019=2,023 Environmental Sciences 158/264, Meteorology & Atmospheric Sciences 

59/93) 

М22 2,023 

18. Banjanac, T., Đurović, S., Jelić, M., Dragićević, M., Mišić, D., Skorić, M., Nestorović 
Živković, J., Šiler, B. (2019). Phenotypic and Genetic Variation of an 
Interspecific Centaurium Hybrid (Gentianaceae) and Its Parental Species. 

Plants 2019, 8(7), 224.  

(IF2019 =2,762 Plant Sciences 59/234)  

М21 2,762 

19. Savić Veselinović, M., Kurbalija Novičić, Z., Kenig, B., Jelić, M., Patenković, A., 
Tanasković, M., Pertoldi, C., Stamenković-Radak M., Anđelković, M. (2019). Local 
adaptation at fine spatial scale through chromosomal inversions and mito-nuclear 

epistasis: Findings in Drosophila subobscura (Diptera: Drosophilidae). European Journal 

of Entomology, 116(1), 492-503.  

(IF2019=1,051 Entomology 58/101)  

М22 1,051 

20. Banjanac, T., Skorić, M., Belamarić, M., Nestorović Živković, J., Mišić, D., Jelić, M., 
Dmitrović, S., Šiler, B. (2018). Pursuit for EST microsatellites in a tetraploid model from 

de novo transcriptome sequencing. Genetika, 50(2): 687-703.  

(IF2018=0,459 Agronomy 78/89, Genetics & Heredity 169/172) 

М23 0,459 

21. Savić Veselinović, M., Pavković-Lučić, S., Kurbalija Novičić, Z., Jelić, M., 
Stamenković-Radak, M., Anđelković, M. (2017). Mating behavior as an indicator of 
quality of Drosophila subobscura males. Insect Science, 24(1):122-132. 

(IF2015=2,551 Entomology 9/94) 

М21a 2,551 

22. Jelić, M., Patenković, A., Skorić, M., Mišić, D., Kurbalija Novičić, Z., Bordács, S., 
Várhidi, F., Vasić, I., Benke, A., Frank, G., Šiler, B. (2015). Indigenous forests of 
European black poplar along the Danube River: genetic structure and reliable detection of 

introgression. Tree Genetics & Genomes, 11: 89.  

(IF2014 =2,451 Forestry 6/65, Genetics & Heredity 87/167, Horticulture 2/33) 

М21a 2,451 

23. Kurbalija Novičić, Z., Immonen, E., Jelić, M., Anđelković, М., Stamenković-Radak, M., 

Arqvist, G. (2015). Within-population genetic effects of mtDNA on metabolic rate in 

Drosophila subobscura. Journal of Evolutionary Biology, 28(2): 338-346.  

(IF2013=3,483 Ecology 33/141, Evolutionary Biology 16/46, Genetics & Heredity 55/164) 

М21 3,483 

24. Jelić, M., Arnqvist, G., Kurbalija Novičić, Z., Kenig, B., Tanasković, M., Anđelković, 
M., Stamenković-Radak, M. (2015). Sex-specific effects of sympatric mitonuclear 

variation on fitness in Drosophila subobscura. BMC Evolutionary Biology, 15:135.  

(IF2015=3,406 Evolutionary Biology 15/46, Genetics & Heredity 52/166) 

М21 3,406 

25. Aleksić, M.J., Banović, B., Miljuš-Đukić, J, Jovanović, Ž., Mikić, A., Ćupina, B., 
Zlatković, B., Anđelković, S., Spanu, I., Jelić, M., Maksimović, V. (2015). A rapid and 
cost-effective procedure for delineation and utilization of genomic microsatellites for 

paralleled genotyping in Vicia faba. Czech Journal of Genetics and Plant Breeding, 51(1): 

36-39.  

М23 0,486 
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(IF2013=0,486 Agronomy 61/79, Plant Sciences, 162/198) 

26. Savić Veselinović, M., Pavković-Lučić, S., Kurbalija-Novičić, Z., Jelić, M., Anđelković, 
M. (2013). Sexual selection can reduce mutational load in Drosophila subobscura. 

Genetika, 45(2): 537-552.  

(IF2013= 0,492 Agronomy 60/79, Genetics & Heredity 156/165) 

М23 0,492 

 

 

 

Бр. Публикације ПРЕ ИЗБОРА У ЗВАЊЕ ДОЦЕНТА (пре 2013) М# ИФ# 
27. Kurbalija Novicic, Z., Jelic, M., Savic, T., Savic Veselinovic, M., Dimitrijevic, D., 

Jovanovic, M., Kenig, B., Stamenkovic-Radak, M., Andjelkovic, M. (2013). Effective 
population size in Drosophila subobscura: ecological and molecular approaches. Journal 
of Biological Research-Thessaloniki, 19: 65-74. 
(IF2013=0,714 Biology 64/85) 

М23 0,714 

28. Jelić, M., Castro, J.A., Kurbalija Novičić, Z., Kenig, B., Dimitrijević, D., Savić 
Veselinović, M., Jovanović, M., Milovanović, D., Stamenković-Radak, M., Andjelković, 
M. (2012). Absence of linkage disequilibria between chromosomal arrangements and 
mtDNA haplotypes in natural populations of Drosophila subobscura from the Balkan 
Peninsula. Genome, 55(3):214-221.  
(IF2010=1,662 Biotechnology & Applied Microbiology 93/158, Genetics & Heredity 

113/154) 

М22 1,662 

29. Stamenkovic-Radak, M., Jelic, M., Kurbalija Novicic, Z., Kenig, B., Tanaskovic, M., 
Andjelkovic, M. (2012). Balkan glacial history and modern Drosophila subobscura 
population genetics. Evolutionary Ecology Research, 14(7):839-858. 
(IF2010=1,507 Ecology 76/130, Evolutionary Biology 36/45, Genetics & Heredity 

119/154) 

М22 1,507 

30. Jelić, M., Kenig, B., Tanasković, M., Stamenković-Radak, M., Anđelković, M. (2012). 
Relationship between chromosomal and mitochondrial DNA variability of Drosophila 

subobscura population from the Lazar’s River Canyon. Genetika, 44(2): 409-417.  
(IF2011=0,440 Agronomy 61/80, Genetics & Heredity 149/156) 

М23 0,440 

31. Kurbalija Novicic, Z., Stamenkovic-Radak, M., Pertoldi, C., Jelic M., Savic Veselinovic, 
M., Andjelkovic, M. (2011). Heterozygosity maintains developmental stability of 
sternopleural bristles in Drosophila subobscura interpopulation hybrids. Journal of Insect 
Science, 11: 1-21.  
(IF2009=1,069 Entomology 32/74) 

М22 1,069 

32. Kurbalija Novicic, Z., Jelic, M., Jovanovic, M., Dimitrijevic, D., Savic Veselinovic, M., 
Stamenkovic-Radak, M., Adjelkovic, M. (2011). Microsatellite variability of Drosophila 

subobscura populations from the central Balkans. Evolutionary Ecology Research, 13(5): 
479-494.  
(IF2009=1,692 Ecology 63/129, Evolutionary Biology 34/45, Genetics & Heredity 

106/144) 

М22 1,692 

33. Rogic, B., Tomic, L., Vazic, B., Jelic, M., Jovanovic, S., Savic, M. (2011). Assessment of 
genetic diversity of Buša cattle from Bosnia and Herzegovina using microsatellite DNA 
markers. Archives of Biological Sciences (Belgrade), 63 (4): 1077-1085.  
(IF2011=0,360 Biology 76/85) 

М23 0,360 

34. Kenig, B., Jelić, M., Kurbalija, Z., Stamenković-Radak, M., Anđelković, M. (2010). 
Inversion polymorphism in populations of Drosophila subobscura from urban and non-
urban environments. Archives of Biological Sciences (Belgrade), 62(3): 565-574.  
(IF2010=0,356 77/85 Biology 

М23 0,356 

 

35. Jelić, M., Kenig, B., Kurbalija, Z., Stamenković-Radak, M., Anđelković, M. (2009). 
Intra-species differentiation among Drosophila subobscura from different habitats in 
Serbia. Archives of Biological Sciences (Belgrade), 61(3): 513-521. М23 
(IF2009=0,238 73/76 Biology) 

М23 0,238 
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Зборници међународних научних скупова (М30) 
Бр. Предавања по позиву са међународног скупа штампано у изводу (М32), 

саопштења са међународног скупа штампано у целини (М33) и изводу (М34) 
НАКОН ИЗБОРА У ЗВАЊЕ ВАНРЕДНОГ ПРОФЕСОРА (након 2021) 

М# 

36. 
 

Erić, P., Jelić, M. (2025). Drosophila obscura Group Species as a Model Organism for Measuring 
the Adaptive Significance of Sympatric Mitochondrial and Mitonuclear 
Variation: Insights from the DrosBEG Group. EMBO/FEBS Lecture Course: The evolving role of 
mitochondria in metabolism, Belgrade, Serbia, Book of Abstracts, p39 

M34 

37. Rakić, M., Patenković, A., Erić, P., Tanasković, M., Jelić, M., Savić Veselinović, M. (2025). 
Identifying the most stable endogenous controls for RT-qPCR analysis of genes of interest in larvae 
and adult male and female fruit flies (Drosophila melanogaster) exposed to different concentrations 
of cadmium chloride using available statistical tools. Congress of the European Society for 
Evolutionary Biology - ESEB 2025, Barcelona, Spain, Book of Abstracts, p1586. 

M34 

38. Banjanac, T., Lukić, T., Matekalo, D., Jelić, M., Mišić, D., Šiler, B. (2024). DNA barcoding and 
population genetics of non-model plant species: approaches, problems and possible solutions. 7th 
Congress of the Serbian Genetic Society, October 2-5, Zlatibor, Serbia, invited lecture 01-03, pp 28. 

M32 

39. Lukić, T., Šiler, B., Jelić, M., Mišić, D., Banjanac, T., (2024). Effectiveness of molecular barcodes 
in plant identification: a case study on the genus Centaurium Hill. 7th Congress of the Serbian 
Genetic Society, October 2-5, Zlatibor, Serbia, poster 01-22, pp 47. 

М34 

40. Rakić, M., Patenković A., Erić, P., Jovanović, B., Jelić, M., Tanasković, M., Savić Veselinović, M. 
(2024). The role of miRNAs and their candidate genes in the response to cadmium exposure in 
Drosophila melanogaster. 7th Congress of the Serbian Genetic Society, October 2-5, Zlatibor, 
Serbia. Poster 01-21, pp46. 

М34 

41. Erić, K., Patenković, A., Erić, P., Jelić, M., Davidović, S., Rakić, M., Savić Veselinović, M., 
Tanasković, M. (2024). Differential expression of HSP70 protein in response to cold shock in 
Drosophila subobscura from two different altitudes. 7th Congress of the Serbian Genetic Society. 
October 2-5, Zlatibor, Serbia, poster 01-15, pp40. 

М34 

42. Erić, P., Patenković, A., Erić, K., Tanasković, M., Davidović, S., Rakić, M., Kenig, B., Stanovčić, 
S., Inđić, B., Savić Veselinović, M., Jelić, M. (2024). Testing the effects of mothers curse 
hypothesis on two Drosophila species. 7th Congress of the Serbian Genetic Society, October 2-5, 
Zlatibor, Serbia, poster 01-19, pp44. 

М34 

43. Trklja, N., Banjanac, T., Šiler, B., Jelić, M., Lukić, T., Mišić, D., Filipović, B. (2024). Genetic 
variability of Blackstonia perfoliata (L.) Huds. within the Central Balkans based on the plastid trnL-
trnF sequence. 5th International Conference on Plant Biology (24th SPPS Meeting), Srebrno jezero, 
Serbia, Poster PP5-12, page 180. 

M34 

44. Beribaka, M., Jelić, M., Lazić, C., Stamenković-Radak, M. (2021). Microbiota Composition 
Affects Life History Traits in Drosophila Species. Proceedings of the 1st International Electronic 
Conference on Entomology, 1–15 July.  

М34 

45. Erić, P., Patenković, A., Erić, K., Tanasković, M., Davidović, S., Rakić, M., Savić Veselinović, M., 
Stamenković-Radak, M., Jelić, M. (2021). Unraveling the adaptive significance of mitochondrial 
genome variability of Drosophila obscura. Proceedings of the 1st International Electronic 
Conference on Entomology, 1–15 July. 

М33 

46. Rakić, M., Jelić, M., Stamenković-Radak, M., Patenković, A., Tanasković, M., Erić, K., Davidović, 
S., Erić, P., Savić Veselinović, M. (2021). Metallothionein Gene Expression in Drosophila 

subobscura Indicates Their Different Function in Response to Heavy Metal Exposures. Proceedings 
of the 1st International Electronic Conference on Entomology, 1–15 July 

М34 

47. Erić, K., Savić Veselinović, M., Patenković, M., Erić, P., Jelić, M., Stamenković-Radak, M., 
Tanasković, M. (2022). Temperature shapes chromosome inversion polymorphism of Drosophila 

subobscura through generations, Congress of the European Society for Evolutionary Biology - 
ESEB 2022, Prague, Czech Republic, Book of Abstracts, p759. 

М34 

48. Rakić, M., Patenković, A., Stamenković-Radak, M. Tanasković, M., Jelić, M., Lapčević, S., Savić 
Veselinović, M. (2022). Lead induces sex and development related differential Mtn gene expression 
in two Drosophila species. Congress of the European Society for Evolutionary Biology - ESEB 
2022, Prague, Czech Republic. Book of Abstracts, p471. 

М34 

49. Lukić, T., Banjanac, T., Jelić, M., Brkušanin, M., Gašić, U., Nestorović Živković, J., Dmitrović, S., М34 
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Aničić, N., Milutinović, M., Skorić, M., Božunović, J., Petrović, L., Filipović, B., Matekalo, D., 
Todorović, M., Mišić, D., Šiler, B. (2022). Chloroplast trnL-trnF region variation in the genus 
Centaurium Hill as a molecular indicator of natural interspecific hybridization. 4th International 
Conference on Plant Biology (23rd SPPS Meeting), Belgrade, Poster PP4-10, page 148. 

 

Бр. Предавања по позиву са међународног скупа штампано у изводу (М32) и саопштења са 
међународног скупа штампано у изводу (М34)  
ПРЕ ИЗБОРА У ЗВАЊЕ ВАНРЕДНОГ ПРОФЕСОРА (2013-2021) 

М# 

50. Jelić, M., (2014): Is variation in mtDNA neutral? Findings in Drosophila subobscura. V congress 

of the Serbian Genetic Society. 28 September-2 October 2014 Kladovo, Serbia, Abstract PL-10, 

p21. 

М32 

51. Banjanac, T., Dragićević, M., Bohanec B., Filipović, B., Jelić, M. Skorić, M., Nestorović 
Živković, J., Mišić, D., Šiler, B. (2018). Verification of interspecies hybridization within the genus 
Centaurium Hill using EST-SSR molecular markers. 3rd International Conference on Plant Biology 

(22nd SPPS Meeting), Belgrade, Serbia, Book of Abstracts, 84. Talk 

М34 

52. Erić, P., Jelić, M., Arnqvist G., Savić Veselinović M., Tanasković, M., Kenig, B., Erić K., 
Anđelković, M., Stamenković-Radak, M. (2019) The role of selection in maintaining sympatric 

mito-nuclear variation in Drosophila subobscura. 2019 Congress of the European Society for 

Evolutionary Biology, Turku, Finland, 19-24 August 2019. S16P1 

М34 

53. Jelić, M., Erić, P., Kankare M., Anđelković M., Stamenković-Radak, M. (2019) Southern and 

northern populations of Drosophila obscura show similar pattern of mtDNA variation. 2019 

Congress of the European Society for Evolutionary Biology, Turku, Finland, 19-24 August 2019. 

S36b.P2  

М34 

54. Erić P., Jelić M., Savić Veselinović M., Stamenković–Radak M., Anđelković M.(2019) Does sex-

specific selection on sympatric mito-nuclear variation act on adult Drosophila subobscura in 

regard to desiccation resistance? VI Congress of the Serbian Genetic Society, Serbia, Vrnjačka 
Banja 13-17 October 2019, 04 – 03 Oral 

М34 

55. Erić K., Tanasković M., Erić P., Jelić M., Savić Veselinović M., Stamenković – Radak M., 

Anđelković M. (2019) Altitudinal variation in chromosome inversion frequency of D. subobscura 
populations from Stara planina in Serbia. VI Congress of the Serbian Genetic Society, Serbia, 

Vrnjačka Banja 13-17 October 2019, 04 – 05 Poster 

М34 

56. Tanasković M., Savić Veselinović M., Kenig B., Jelić M., Erić K., Erić P., Stamenković-Radak 

M., Anđelković M. (2019) Adaptation to lead pollution in Drosophila subobscura is not without a 

cost. VI Congress of the Serbian Genetic Society, Serbia, Vrnjačka Banja 13-17 October 2019, 04 

– 06 Poster 

М34 

57. Savić Veselinović M., Rakić M., Patenković A., Jelić M., Tanasković M., Stamenković-Radak M., 

Anđelković M. (2019) Expression of metallothionein genes in Drosophila subobscura larvae 

exposed to heavy metals. VI Congress of the Serbian Genetic Society, Serbia, Vrnjačka Banja 13-

17 October 2019, 04 – 09 Poster 

М34 

58.  Beribaka, M., Stamenković-Radak, M., Jelić, M., Anđelković, M. (2019) Change in microbiota 
diversity in two Drosophila species under experimental conditions on lead. VI Congress of the 

Serbian Genetic Society, Serbia, Vrnjačka Banja 13-17 October 2019, 04 – 02 Oral 

М34 

59. Erić K, Lečić S, Jelić M, Savić Veselinović M, Tanasković M, Kenig B, Stamenković-Radak M, 

Anđelković M. (2017) Altitudinal pattern of chromosomal inversion variability in Drosophila 

subobscura populations. 16th Congress of the European Society for Evolutionary Biology, 

Groningen, Netherlands, 20-25 August 2017, S18 - P3. 

М34 

60. Kurbalija Novicic, Z., Savic Veselinovic, M., Kenig, B., Patenkovic, A., Jelic, M., Stamenkovic-

Radak, M., Andejlkovic, M. (2015): Genetic variability in the wild is influenced by microhabitat 

characteristics in Drosophila subobscura. Congress of the European Society for Evolutionary 

М34 
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Biology, 10-14 August 2015, Lausanne, Switzerland. Abstract B-MAX414, p627. 

61. Banjanac, T., Belamarić, M., Skorić, M., Mišić, D., Malkov, S., Jelić, M., Šiler, B. (2015): Pursuit 
for transcriptome microsatellites towards estimation of genetic variation, species discrimination 

and detection of interspecific hybrids within the genus Centaurium. 2nd International Conference 

on Plant Biology, 21st Symposium of the Serbian Plant Physiology Society, COST ACTION 

FA1106 QUALITYFRUIT Workshop 17-20 June 2015, Petnica, Serbia, Abstract PP5-2, p119. 

М34 

62. Jelić, M., Kurbalija Novičić, Z., Skorić, M., Patenković, A., Mišić, D., Bordács, S., Várhidi, F., 
Šiler, B. (2015): Assessment of genetic integrity and diversity of Populus nigra in protected areas 

along the Danube River. 2nd International Conference on Plant Biology, 21st Symposium of the 

Serbian Plant Physiology Society, COST ACTION FA1106 QUALITYFRUIT Workshop, 17-20 

June 2015, Petnica, Serbia, Abstract OP5-2, p117. 

М34 

 

63. Banović, B., Miljuš-Đukić, J., Jovanović, Z., Mikić, A., Ćupina, B., Zlatković, B., Anđelković, S., 
Jelić, M., Maksimović, V., Aleksić, J. (2014): Faba bean, a grain crop legume of the future. V 
congress of the Serbian Genetic Society. 28 September - 2 October 2014, Kladovo, Serbia, 

Abstract RT-02 O, p376. 

М34 

64. Šiler, B., Patenković, A., Skorić, M., Jelić, M., Mišić, D., Kurbalija Novičić, Z. (2014): 
Microsatellite variability in European black poplar (Populus nigra L): genetic structure of 

pipulations along the Danube River. V congress of the Serbian Genetic Society, 28 September - 2 

October 2014, Kladovo, Serbia, Abstract V-15 P, p204. 

М34 

65. Kenig, B., Kurbalija Novičić, Z., Jelić, M., Savić Veselinović, M., Patenković, A., Stamenković-

Radak, M., Anđelković, M. (2014): Detecting adaptive genetic variation in the wild based on the 
inversion polymorphism of Drosophila subobscura. V congress of the Serbian Genetic Society, 28 

September - 2 October 2014, Kladovo, Serbia, Abstract IV-04 P, p168. 

М34 

66. Savić Veselinović, M., Kurbalija Novičić, Z., Jelić, M., Kenig, B., Patenković, A., Anđelković, M. 
Stamenković-Radak, M. (2014): Microhabitat influence on genetic variability in Drosophila 

subobscura. V congress of the Serbian Genetic Society, 28 September - 2 October 2014, Kladovo, 

Serbia, Abstract IV-02 O, p164. 

М34 

67. Kurbalija Novičić, Z., Jelić, M., Immonen, E., Anđelković, M., Stamenković-Radak, M., Arnqvist, 

G. (2014): MtDNA haplotype variation is functional in Drosophila subobscura. V congress of the 

Serbian Genetic Society, 28 September - 2 October 2014, Kladovo, Serbia, Abstract IV-01 O, 

p163. 

М34 

68. Savic Veselinovic, M., Pavkovic-Lucic, S., Kurbalija Novicic, Z., Jelić, M., Tanaskovic, M., 

Andjelkovic, M., (2013): Can mutational load be reduced through selection on males? XIV 

Congress of The European Society for Evolutionary Biology, 19-24 August 2013, Lisbon, 

Portugal, Abstract D21SY25PS1033, p990. 

М34 

69. Jelić, M., Kenig, B., Kurbalija Novičić, Z., Tanasković, M., Filipović, Lj., Stamenković-Radak, 

M., Anđelković, M. (2013): Evidence of cyto-nuclear epistasis in Drosophila subobscura. XIV 

Congress of The European Society for Evolutionary Biology, 19-24 August 2013, Lisbon, 

Portugal, Abstract D23SY02PS0573, p94. 

М34 

70. Kalajdzic, P., Jelic, M., Andjelkovic, M., Ladoukakis, E.D. (2013): Differences in mtDNA copy 

number between individuals with long and short haplotypes from a natural population of 

Drosophila subobscura. XIV Congress of The European Society for Evolutionary Biology, 19-24 

August 2013, Lisbon, Portugal, Abstract D23SY02PS0530, p91. 

М34 

71. Jelić, M. Possibilities and Challenges that Young Scientists Face in the Republic of Serbia. 1st 

Regional Conference: Young Scientists and Science in the Region. 17-18 October 2013. 

Podgorica-Montenegro, Abstract p3. Izdavač: Montenegrin Academy of Sciences and Arts.  

М34 
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Бр. Саопштења са међународног скупа штампано у изводу (М34)  
ПРЕ ИЗБОРА У ЗВАЊЕ ДОЦЕНТА (пре 2013) 

М# 

72. Kurbalija Novičić, Z., Jelić, M., Savić Veselinović, M., Stamenković-Radak, M., Andjelković M. 
(2012): Consequences of inter-population hybridization in Drosophila subobscura. The Second 

Symposium of Population and Evolutionary Genetics, 9-12 May 2012, Belgrade, Serbia, Abstract 

III-04 Talk, p56.  

М34 

73. Rogić, B., Stamenković-Radak, M., Savić, M., Jelić, M., Važić, B. (2012): Assesment of genetic 

diversity and differentiation of Gatačko goveče and Buša breeds from Bosnia and Herzegovina 
using microsatellite DNA markers. The Second Symposium of Population and Evolutionary 

Genetics, 9-12 May 2012, Belgrade, Serbia, Abstract II-11 Poster, p39.  

М34 

74. Savić Veselinović, M., Kurbalija Novičić, Z., Jelić, M., Tanasković, M., Kenig, B., Nedeljković, 
I., Stamenković-Radak, M., Andjelković, M. (2012): The role of sexual selection in reducing 

mutational load in Drosophila subobscura. The Second Symposium of Population and 

Evolutionary Genetics, 9-12 May 2012, Belgrade, Serbia, Abstract I-08 Poster, p20.  

М34 

75.  Jelić, M., Tanasković, M., Kenig, B., Kurbalija Novičić, Z., Stamenković-Radak, M., Andjelković, 
M. (2012): Fitness effects of mitochondrial haplotype with a large insertion: is there cytonuclear 

coadaptation for this type of polymorphism in Drosophila subobscura? The Second Symposium of 

Population and Evolutionary Genetics, 9-12 May 2012, Belgrade, Serbia, Abstract I-05 Talk, p17.  

М34 

76.  Kurbalija Novicic, Z., Jelic, M., Jovanovic, M., Dimitrijevic, D., Savic Veselinovic, M., 

Stamenkovic-Radak, M., Andjelkovic, M. (2011): Ecological significance of microsatellite 

variation in Central Balkan populations of Drosophila subobscura. 13th Congress of the European 

Society for Evolutionary Biology, 21-24 August 2011, Tübingen, Germanu, Abstract E-Sy21-i016-

E, p540.  

М34 

77.  Jelic, M., Castro, J.A., Kurbalija Novicic, Z., Kenig, B., Dimitrijevic, D., Savic Veselinovic, M., 

Jovanovic, M., Milovanovic, D., Stamenkovic-Radak, M., Andjelkovic, M. (2011): Lack of linkage 

disequilibria between chromosomal arrangements and mtDNA haplotypes in Drosophila 

subobscura population from the Sicevo Gorge (Serbia). 13th Congress of the European Society for 

Evolutionary Biology, 21-24 August 2011, Tübingen, Germanu, Abstract E-Sy21-i014-E, p529.  

М34 

78.  Jelic, M., Kurbalija, Z., Savic Veselinovic, M., Stamenkovic-Radak, M., Andjelkovic, M. (2010): 

The variability of mtDNA in Drosophila subobscura from the Derventa River Gorge (Tara 
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Hungary, Abstract TU95, p150.  

М34 
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population differentiation of Drosophila subobscura. XX International Congress of Genetics, 12-

17 July 2008, Berlin, Germany, Abstract P603/40/A, p192.  

М34 

 

Националне монографије, тематски зборници, лексикографске и картографске 
публикације националног значаја; научни преводи и критичка издања грађе, 
библиографске публикације 

Бр. Поглавље у монографији националног значаја или рад у тематском зборнику 
националног значаја 

ПРЕ ИЗБОРА У ЗВАЊЕ ВАНРЕДНОГ ПРОФЕСОРА (2013-2021) 

М# 

80. Jelić, M., (2015): Održavanje unutarpopulacione varijabilnosti mitohondrijske DNK kod vrste 

Drosophila subobscura. U: Raznovrsntost u nastanku i trajanju, Editori: Stamenković-Radak, M, 

Milošević-Brockett M., Biološki fakultet, Beograd. 
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Часописи националног значаја 

Бр. Рад у водећем часопису националног значаја 

ПРЕ ИЗБОРА У ЗВАЊЕ ДОЦЕНТА (пре 2013) 
М# 

81. Pavković-Lučić, S., Savić, T., Jelić, M., Kenig, B., Tanasković, M., Stamenković-Radak, M., 

Andjelković, M. (2012): Note on the fauna of Drosophila (Diptera: Drosophilidae) and the first 

record of Opomyza florum (Diptera: Opomyzidae) from Mountain Goč, Serbia. Acta 
Entomologica Serbica, 17(1/2):45-51.  

М51 

 

Зборници са скупова националног значаја (M60) 
Бр. Предавање по позиву са скупа националног значаја штампано у изводу (М62) 

НАКОН ИЗБОРА У ЗВАЊЕ ВАНРЕДНОГ ПРОФЕСОРА (након 2021) 
М# 

82. Savić Veselinović, M., Rakić, M., Patenković, A., Tanasković, M., Jelić, M., Stameković-Radak, 
M. (2022). Odgovor na stres indukovan metalima kod insekata – evolucija i uloga gena za 
metalotioneine. Treći kongres biologa Srbije, Zlatibor, Srbija. Knjiga astrakata, pp 88. 

М62 

 

Бр. Саопштења са скупа националног значаја штампано у изводу (М64) 
ПРЕ ИЗБОРА У ЗВАЊЕ ВАНРЕДНОГ ПРОФЕСОРА (2013-2021) 

М# 

83. Šiler, B., Banjanac, T., Filipović, B., Jelić, M., Skorić, M., Nestorović Živković, J., Mišić D. 
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М64 

84. Đurović, S., Jelić, M., Dragićević, M., Mišić, D., Skorić, M., Nestorović Živković, J., Lakušić, D., Šiler, B., 
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Бр. Саопштења са скупа националног значаја штампано у изводу (М64) 
ПРЕ ИЗБОРА У ЗВАЊЕ ДОЦЕНТА (пре 2013) 

М# 

87. Kurbalija Novičić, Z., Jelić, M., Savić, T., Savić Veselinović, M., Dimitrijević, D., Jovanović, M., 
Kenig, B., Stamenković-Radak, M., Anđelković, M. (2011): Efektivna veličina populacija 
Drosophila subobscura: ekološki i molekularni pristup. Simpozijum entomologa Srbije, 21-25 

septembar 2011, Donji Milanovac, Srbija, Apstakt 66.  

М64 

88.  Tanasković, M., Kenig, B., Jelić, M., Stamenković-Radak, M., Anđelković, M. (2011): Učestalosti 
mtDNK haplotipova u populaciji Drosophila subobscura iz botaničke bašte Jevremovac u 
Beogradu Simpozijum entomologa Srbije, 21-25 septembar 2011, Donji Milanovac, Srbija, 

Apstrakt 65.  

М64 
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Simpozijum entomologa Srbije, 21-25 septembar 2011, Donji Milanovac, Srbija, Apstrakt 64.  
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Chromosomal inversion polymorphism in Drosohila subobscura population from the gorge of the 
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Derventa River (Tara Mountain). IV Congress of The Serbian Genetic Society, 1-5 June 2009, 

Tara, Serbia, Abstract I-Pos-9, p28. 

 

Одбрањена докторска дисертација (М71) 
Бр. Одбрањена докторска дисертација 

ПРЕ ИЗБОРА У ЗВАЊЕ ДОЦЕНТА (пре 2013) 
М# 

91. Јелић, М, Хромозомска, микросателитска и митохондријална ДНК варијабилност 
популација Drosophila subobscura у клисурама и кањонима Србије, 2012 

М71 

 

б) Остале научне активности 

Учешће у пројектима билатералне сарадње 

НАКОН ИЗБОРА У ЗВАЊЕ ВАНРЕДНОГ ПРОФЕСОРА (након 2021) 
SUZINV: Genomic and cytogenetic characterization of chromosome inversions in the invasive pest 
Drosophila suzukii 
Финансијер: Ministarstvo nauke, tehnološkog razvoja i inovacija 
Bilateralni projekat Srbija-Francuska: ИНРА, Монпеље 
Руководилац: проф. др Марија Савић Веселиновић 
Учесници са БФ: проф. др Михаило Јелић, Мина Ракић 
 

Учешће у националном пројекту 

НАКОН ИЗБОРА У ЗВАЊЕ ВАНРЕДНОГ ПРОФЕСОРА (након 2021) 
Назив: Промјене у микробиоти и адаптације терестричне модел врсте под климатским и 
антропогеним стресом 
Финансијер: МИНИСТАРСТВО ЗА НАУЧНОТЕХНОЛОШКИ РАЗВОЈ И ВИСОКО 
ОБРАЗОВАЊЕ РЕПУБЛИКЕ СРПСКЕ 
Трајање: 2024-2025 
Руководилац/координатор: доц. др Мирјана Шиповац 
Учесници са БФ: проф. др Михаило Јелић, Мина Ракић 
 

ПРЕ ИЗБОРА У ЗВАЊЕ ВАНРЕДНОГ ПРОФЕСОРА (2013-2021) 

Пројекат: „Динамика генофонда, генетичка и фенотипска варијабилност популација у 
променљивим условима средине“. Финансијер и трајање: МПНТРРС 2010-. Руководилац: 
академик Марко Анђелковић 

Пројекат: „Еколошка и генетичка истраживања популација Drosophila централног Балкана“. 
Финансијер и трајање: Српска академија наука и уметности, 2016-2020. Руководилац: академик 
Марко Анђелковић 

Пројекат: „Утицај повишене концентрације тешких метала у животној средини на генетичку 
структуру и адаптивне процесе природних популација организама (ТЕМЕГЕНС)“. Финансијер и 
трајање: Српска академија наука и уметности, 2019-2022. Руководилац: академик Марко 
Анђелковић 

 

ПРЕ ИЗБОРА У ЗВАЊЕ ДОЦЕНТА (пре 2013) 
Пројекат: Адаптивни значај генетичког полиморфизма у популацијама Drosophila. Финансијер и 
трајање: МПНТРРС 2006-2010. Руководилац: академик Марко Анђелковић 

 

Учешће у међународном пројекту 

ПРЕ ИЗБОРА У ЗВАЊЕ ВАНРЕДНОГ ПРОФЕСОРА (2013-2021) 

Пројекат: „EUROPEAN DROSOPHILA POPULATION GENOMICS“ Финансијер и трајање: ESEB – 
Special Topics Network (STN); 2016-2022. 
Руководилац пројекта: The European Drosophila Population Genomics Consortium (http://droseu.net/) 
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Рецензија публикације категорије М20/М50 или М60 

НАКОН ИЗБОРА У ЗВАЊЕ ВАНРЕДНОГ ПРОФЕСОРА (након 2021)  

Environmental Science and Pollution Research 2021 М21 

Environmental Science and Pollution Research 2023  М24+ 

Environmental Science and Pollution Research 2025  М24+ 

PlosОne 2021 M22 

PlosОne 2022 M21 

Contemporary Аgriculture 2024 M51 

Genetika 2023 M24 

Nucleus 2025 M22 

 

ПРЕ ИЗБОРА У ЗВАЊЕ ВАНРЕДНОГ ПРОФЕСОРА (2013-2021)  

International Journal Silvae Genetica, 2019 М22 

Genetika, 2017 М23 

Entomological Science, 2018 М22 

Genetika, 2020 М23 

Plos Onе, 2019 М22 
 

Анализа научних радова  

 Према прегледу библиографских јединица може се закључити да се научни рад др 
Михаила Јелића одигравао у неколико тематских праваца у оквиру уже научне области. У 
оквиру еволуционе биологије и еволуционе генетике (1) кандидат проучава адаптивни значај 
варијабилности мтДНК и механизме њеног одржавања у природним популацијама, користећи 
као модел врсте Drosophila (радови под бројем 4, 7, 14, 15, 23, 24, 28 и 30). Изучава динамику 
генетичке варијабилности инверзионог полиморфизма у зависности од климатских параметара 
(рад 17), као и локалне адаптације сагледавајући их кроз интеракцију једарног и 
митохондријског генома (рад 19). Такође је коаутор радова који изучавају улогу сексуалне 
селекције у уклањању генетичких оптерећења на истом моделу (радови 21 и 26). Учествује у 
молекуларно-генетичкој карактеризацији биљних врста, рода Centaurium, ради анализе улоге 
међуврсне хибридизације у настанку нових таксона (радови 18 и 20). У области популационе 
генетике (2) изучава генетичку структуру природих популација Drosophila Оbscura групе врста 
применом различитих маркера, углавном у филогеографском контексту (радови 6, 16, 27, 29, 

32, 34 и 35). Под окриљем конзорцијума који се бавио популационом геномиком, анализом 
особина животне историје и вирусима D. melanogaster објавио је неколико радова (радови 3, 5, 
8, 9 и 10). У области конзервационе генетике (3) изучава угрожене врсте и популације: 
европске црне тополе, белоглавог супа, као и аутохтоне расе говеда и сорте биљака (радови 2, 
13, 22, 25 и 33). Такође користи врсте Drosophila као модел у изучавању ефеката аутбридинга 
као геномског стреса (рад 31). Проучава и ефекат третмана тешким металом оловом на 
промене диверзитета бактеријских заједница Drosophila у лабораторијским условима (радови 
11 и 12). 

У претходном изборном периоду, као најзначајнији резултати кандидата истичу се 
радови у којима је анализирана варијабилност мтДНК Drosophila као и адаптивни значај 
унутарпопулационе варијабилности (радови 4, 6 и 7). Ови резултати су значајни због 
недостатка експерименталних радова који анализирају адаптивни значај симпатричке 
варијабилности мтДНК. Теоријске поставке одржања овог вида варијабилности су такође 
веома рестриктивни. Кандидат је дао кључни допринос концептуализацији и спровођењу ових 
истраживања на којима је и последњи аутор. У раду под редни бројем 4 као модел је 
коришћена Drosophila subobscura, врста чија је варијабилност мтДНК добро изучена, и где 
постоје два хаплотипа у приближно једнаким учесталостима у свим природним популацијама. 
Стога је она добар модел за изучавање различитих видова балансне селекције. Из природних 
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популација су узорковане јединке за успостављање мито-нуклеусних експерименталних линија 
контролисаног мтДНК хаплотипа и једарне позадине, које су затим подвргнуте анализи 
особина животне историје у различитим температурним срединама. Утврђено је да селекција у 
различитим срединама може бити одговорна за одржавању две главне хаплогрупе, али да 
поред овог вида селекције, полно специфична селекција такође може одржавати симпатричку 
варијабилност мтДНК. У раду под редим бројем 6 анализирана је варијабилност мтДНК врсте 
D. obscura широм Европе. Циљ је био сагледавање ове врсте као новог модела у анализи 
адаптивног значаја мтДНК варијабилности. Поред тога што је сагледана варијабилност мтДНК 
ове врсте у филогеографском контексту, уочени обрасци варијабилности и линије проистекле 
из овог рада омогућиле су њихову примену у раду под редним бројем 7. Конструисане су мито-

нуклеусне линије D. obscura које су садржале комбинације симпатричких мтДНК и једарних 
позадина и анализиране су особине животне историје. На овом моделу је утврђено да је 
температурно специфична селекција генотипова важнија у одржавању варијабилности, него 
полно специфична селекција. Генерално, резултати ових радова дају експрименталну потврду 
адаптивног значаја симпатричке мтДНК варијабилности, те деловања различитих видова 
балансне селекције у њеном одржавању. Такође показују да је основна јединица деловања 
природне селекције у овом контексту мито-једарни генотип, пре него сама мтДНК. 

Радови под редним бројем 3, 5, 8, 9 и 10 реализовани су кроз сарадњу у оквиру 
Европског конзорцијума за популациону геномику Drosophila (DrosEU). У раду под редним 
бројем 8 је применом секвенцирања дугих фрагмената ДНК, конкретно Osford Nanopore 

секвенцирања склопљен 101 геном Drosopila високог квалитета и тачности. Обухваћено је 93 
различите врсте. Дати су детаљни протоколи и биоинформатички токови рада, те је рад 
значајан као ресурс за даља истраживања. О овоме сведочи досадашња висока цитираност рада 
(106 цитата без аутоцитата). Између осталог, др Михаило Јелић је водио тим београдске групе 
у обезбеђивању и припреми линија Obscura grupe врста: D. subobscura, D. obscura, D. ambigua i 

D. tristis. Значај овог рада се огледа у томе што секвенциране линије имају потенцијал да 
постану модели за истраживања у различитим областима еволуције, генетике, екологије и 
биологије уопште. Линије које је обезбедио др Јелић се чувају у лабораторији и представљају 
ресурс за међународну сарадњу. 

У раду под редним бројем 10 спроведена је метагеномска анализа више хиљада збирно 
секвенцираних јединки D. melanogaster са 47 локација широм Европе сакупљених у периоду од 
2014-2016. године, ради детекције присуства ДНК вируса у популацијама. Детектовано је 14 
различитих вируса, и дискутована је њихова заступљеност у узорцима. Резултати указују да су 
ДНК вируси мање заступљени него РНК вируси код ове врсте. У раду под редним бројем 9 
развијен је специфични биоинформатички ток обраде података (DEST, Drosophila Evolution 

over Space and Time) збирно секвенцираних популација D. melanogaster (и симбиотских 
организама). Анализиран је 271 узорак који обухватају више од 100 локација у преко 20 земаља 
узоркованих током низа година у различитим сезонама. Подаци су надопуњени метаподацима 
узорковања и срединских варијабли. Овим аналитичким током је конструисан опсежни 
репозиторијум геномских података ове модел врсте. Дата су упутства за коришћење доступних 
података у циљу извођења демографских закључака. Резултати су од великог значаја јер 
представљају значајну полазну основу за даља истраживања динамике генетичке 
варијабилности ове врсте и имају велику могућност примене у сродним дисциплинама. Управо 
је у раду под редним бројем 3 ова платформа допуњена те је добила глобални значај. Она сада 
обухвата 6 континената и покрива временски период преко 10 година узорковања. Овако 
проширени сет метаподатака омогућио је дубљи увид у динамику демографије врсте. Утврђена 
је стабилност генетичке структуре популација током времена. Такође је утврђено да случајни 
процеси доводе до диференцијације популација. Утврђено је да су се популације различитих 
континената независно адаптирале на пестициде. Такође је утврђен сезонски аспект адаптације 
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на патогене. У овом раду у односу на претходни је унапређен и аналитички ток обраде 
података. У раду под редим бројем 5 на нивоу конзорцијума одабрано је 9 европских 
популација, те је на линијама описан фенотип 16 компоненти адаптивне вредности. Готово све 
компоненте су анализиране више пута у различитим лабораторијама, а репродуцибилност је 
била висока. Показан је клинални образац варијабилност различитих особина и присуство 
локалних адаптација вођених климатским условима.  

У раду под редним бројем 11 анализиран је утицај олова као загађивача на динамику 
микробиоте врста D. subobscura i D. melanogaster и особине животне историје. Спроведено је 
секвенцирање следеће генерације V3-V4 варијабилниог региона 16S рРНК. Утврђено је да 
поменута динамика зависи од порекла популације, пола и врсте. Показано је да чланови 
микробиоте, попут Komagataeibacter помажу јединкама да превазиђу стрес изазван оловом. 
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Збирни преглед квантитативних показатеља научног рада 

Назив групе 
резултата 

Ознак
а 

Врста резултата Пре избора у 
звање 
ванредни 
професор 

После избора у 
звање ванредни 
професор 

(А) Основне научне активности 

Монографије, 
монографске студије, 
тематски зборници, 
лескикографске и 
картографске 
публикације 
међународног 
значаја 

М14 Монографска студија/поглавље 
у књизи М12 или рад у 

тематском 

зборнику међународног значаја 

1*4=4 / 

Радови објављени у 
начним часописима 
међународног 

значаја 

М21а+ Рад у врхунском међународном 
часопису 

 2*20=40 

M21a Рад у врхунском међународном 
часопису 

2*12=24 4*12=48 

М21 Рад у врхунском међународном 
часопису  

5*8=40 2*8=16 

М22 Рад у истакнутом међународном 
часопису  

7*5=35 1*5=5 

М23 Рад у међународном часопису  10*3=30 / 

Зборници 
међународних 
научних скупова 

М32 Предавање по позиву са 

међународног скупа штампано у 

изводу 

1*1,5=1,5 1*1,5=1,5 

М33 Саопштење са међународног 
скупа штампано у целини  

/ 1*1=1 

М34 Саопштење са међународног 
скупа штампано у изводу  

29*0,5=14,5 12*0,5=6 

Националне 
монографије, 
тематски зборници, 
лексикографске и 
картографске 
публикације 
националног 
значаја; научни 
преводи и критичка 
издања грађе, 
библиографске 
публикације  

М45 Поглавље у књизи М42 или рад 
у тематском зборнику 
националног значаја 

1*1,5=1,5 / 

Часописи 

националног значаја 

М51 Рад у водећем часопису 
националног значаја 

1*2=2 / 

Зборници скупова 

националног значаја 

М62 Предавање по позиву са скупа 
националног значаја штампано 
у изводу  

/ 1*1=1 

М64 Саопштење са скупа 
националног значаја штампано 
у изводу  

8*0,2=1,6 / 
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Магистарске и 
докторске тезе 

M71 Одбрањена докторска 
дисертација 

1*6=6 / 

Укупно (А) 160,1 118,5 

278,6 

(Б) Остале научне активности 

Учешће на међународном пројекту 1*2=2 / 

Учешће у пројектима билатералне сарадње / 1*1=1 

Учешће у националном пројекту 4*1=4 1*1=1 

Рецензија (уз доказ) публикације категорије М20/М50 или М60  5*1,5=7,5 7*1,5=10,5 

1*1=1 

Цитираност (без аутоцитата) 3020,1=30,2 

Укупно (Б) 13,5 43,7 

57,2 

Укупно (А+Б) 173,6 162,2 

335,8 

 

Рекапитулација: Према Правилнику о критеријумима за покретање поступка за стицање 
наставничких звања на Универзитету у Београду - Биолошком факултету, за поновни избор у 
звање ванредног професора потребно је да у оквиру научних активности кандидат оствари 
најмање 24 бода. Др Михаило Јелић је у последњих 5 година остварио 162,2 бода, уз 
поштовање расподеле бодова по поткатегоријама: 
- М10 + М20 + М30 + М40 + М50 + остале научне активности (члан 9) = најмање 20 бодова 
(остварено 161,2), од тога из категорија М21а, М21, М22 и М23 најмање 3 публикована рада 
(публикованo 9) као и саопштена три рада на међународним или домаћим научним скуповима 
(категорије М31-М34 и М61-М64) (саопштено 15); 

- М32, М34, М52, М61, М62, М63, М64, М66а= најмање 1.5 бодова (остварено 8,5). 

 

4. ИЗБОРНИ УСЛОВИ 

Према Правилнику о критеријумима за покретање поступка за стицање наставничких звања на 
Универзитету у Београду-Биолошком факултету неопходно је да кандидат у најмање две 
категорије има бар по једну поткатегорију. Др Михаило Јелић испуњава овај услов. У првој 
категорији и другој категорији има резултате у 4 поткатегорије, у трећој у 3 категорије. 
 

1. Стручно-професионални допринос 

1.2. Рецензент у водећим међународним научним часописима, или рецензент међународних или 
националних научних пројеката. 
након избора у звање ванредног професора 
Рецензент за међународне научне часописе из М20 категорије: Environmental Science an Pollution Research 2021, 2023, 
2025; PlosOne 2021, 2022; Genetika 2023; Nucleus 2025; из М51 категорије: Contemporary Аgriculture 2024  
пре избора у звање ванредног професора 
Рецензент за међународне научне часописе из М20 категорије: Silvae Genetica 2019; Genetika 2017, 2020; 
Entomological Science, 2018; Plos One, 2019 

● Рецензија пројекта: The Rufford Small Grants Foundation 

 

1.3. Председник или члан организационог или научног одбора на научним скуповима 
националног или међународног нивоа  
пре избора у звање ванредног професора 

● Члан организационог одбора међународног конгреса:  

● V Congress of the Serbian Genetic Society (28/09/2014 – 02/10/2014) Kladovo, Serbia.  
3rd International Conference on Plant Biology (22nd SPPS Meeting), 2018, Belgrade, Serbia. 
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1.4. Председник или члан комисија за израду завршних радова на академским основним, мастер 
или докторским студијама. 

● након избора у звање ванредног професора 

● - Члан комисије у 5 докторских дисертација (4х председник комисије) 
- Члан комисије (и ментор) у 1 специјалистичком и 5 мастер радова 

пре избора у звање ванредног професора 

● - члан комисије у 6 докторских дисертација (2 пута као ментор, 1 пут као председник Комисије) 

● - члан комисије у 5 специјалистичких радова (1 пут као ментор) 

● - члан комисије у 11 мастер радова (9 пута као ментор) 

● - члан комисије у 43 дипломка рада (7 пута као ментор) 
* наведено у оквиру наставних активности 

1.5. Руководилац или сарадник на домаћим или међународним научним пројектима 

након избора у звање ванредног професора 
- сарадник на националном пројекту ресорног министарства Републике Српске 
- сарадник на билатералном пројекту са француским истраживачима (SUZINV) 
пре избора у звање ванредног професора 

● - сарадник на једном међународном пројекту: DROSEU 
- сарадник на четири национална пројекта - Два пројекта МНТРРС (ОИ143014 и ОИ173012), два САНУ пројекта 

* детаљно дато у оквиру научних активности 

2. Допринос академској и широј заједници 

2.2. Председник или члан органа управљања, стручног органа или комисија на факултету или 
универзитету у земљи или иностранству 

након избора у звање ванредног професора 
- шеф Катедре за генетику и еволуцију 2021- 
 - заменик члана Дисциплинске комисије 2023- 
пре избора у звање ванредног професора 

● Члан Савета Биолошког факултета у периоду 01.10.2012.-30.09.2015. 
 

2.4. Учешће у наставним активностима ван студијских програма високошколске установе 
(перманентно образовање, курсеви у организацији професионалних удружења и институција, 
програми едукације наставника) или у активностима популаризације науке 

након избора у звање ванредног професора 
- Учешће на манифестацији Дан науке, 10.7.2024. Ботаничка башта „Јевремовац“, Београд. Поставка „Генетичар на 
дан“ испред Катедре за генетику и еволуцију. У организацији Центра за научно истраживачки рад студената 
Биологије (ЦНИРС) 
пре избора у звање ванредног професора 

● - Предавање у Задужбина Илије М. Коларца: Генетика – од воћне мушице до човека 21.03.2013 

● - Предавање у оквиру годишње прославе ИБИСС-а 31.05.2013. Адаптивни значај митонуклеусних интеракција код 
врсте Drosophila subobscura 

● - Учешће у међународном пројекту популаризације науке SCIMFONICUM 2014-15 (EU projekat H2020-MSCA-
NIGHT-633376) 
- Континулано држао предавања у истраживачкој станици Петница од 2013. године 

 

2.6. Социјалне вештине (поседовање комуникационих способности, способности за 
презентацију, способности за тимски рад и вођење тима). 
пре избора у звање ванредног професора 
- Школске 2014/15. завршен програм сталног усавршавања наставног особља ТRAIN-Training and Research for 
Academic Newcomers, на Универзитету у Београду у оквиру пројекта који се реализује уз подршку фондације краља 
Бодуена. 

 

2.7. Способност писања пројектне документације и добијања домаћих и међународних научних 
и стручних пројеката 

након избора у звање ванредног професора 
- Активно учешће у писању одобрених пројеката наведених под 1.5. (након изборау звање ванредни професор) 
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3. Сарадња са другим високошколским, научноистраживачким установама, односно 
установама културе или уметности у земљи и иностранству 

3.2. Руковођење или учешће у међународним научним или стручним пројектима или студијама 

након избора у звање ванредног професора 
- Сарадња са Институтом за биолошка истраживања „Синиша Станковић“ 
- Сарадња са Универзитетом у Источном Сарајеву, Технолошким факултетом Зворник (наведено под 1.5) 
- Сарадња са ИНРА, Монпеље, Француска (наведено под 1.5) 
пре избора у звање ванредног професора 
У оквиру међународног пројекта популационо генетичких истраживања Drosophila (DrosEU) од 2016. године сарађује 
на конкретним задацима радних група између више земаља учесница 
-Учесник је на пројектима САНУ. 

 

3.3. Радно ангажовање у настави или комисијама на другим високошколским или 
научноистраживачким установама у земљи или иностранству, или звање гостујућег професора 
или истраживача 

након избора у звање ванредног професора  
7 чланства у Комисији за избор у научно звање колега са Институтуа за биолошка истраживања „Синиша Станковић“ 
1 чланство у Комисији за избор у научно звање колегинице са Универзитета у Новом Саду 
2 чланства у Комисији за избор наставника Универзитета у Источном Сарајеву и Универзитета у Новом Саду 
1 чланство у комисији за давање мишљења за избор сарадника на Стоматолошком факултету – Универзитета у 
Београду 
*излистано након табеле 
Научни сарадник, др Тијана Бањанац, 2022. Институт за биолошка истраживања „Синиша 
Станковић“. Комисија: др Бранислав Шилер, научни саветник, ИБИСС, Универзитет у 
Београду, др Данијела Мишић, научни саветник, ИБИСС, Универзитет у Београду, др Михаило 
Јелић, ванредни професор, Универзитет у Београду – Биолошки факултет. 
Виши научни сарадник, др Тијана Бањанац, 2022. Институт за биолошка истраживања 
„Синиша Станковић“. Комисија: др Бранислав Шилер, научни саветник, ИБИСС, Универзитет у 
Београду, др Данијела Мишић, научни саветник, ИБИСС, Универзитет у Београду, др Михаило 
Јелић, ванредни професор, Универзитет у Београду – Биолошки факултет. 
Виши научни сарадник, др Тања Аднађевић, 2023. Институт за биолошка истраживања 
„Синиша Станковић“. Комисија: др Јелена Благојевић, научни саветник, ИБИСС, Универзитет у 
Београду, др Ивана Будински, виши научни сарадник, ИБИСС, Универзитет у Београду, др 
Михаило Јелић, ванредни професор, Универзитет у Београду – Билошки факултет. 
Виши научни сарадник, др Марија Рајичић, 2024. Институт за биолошка истраживања 
„Синиша Станковић“. Комисија: др Јелена Благојевић, научни саветник, ИБИСС, Универзитет у 
Београду, др Ивана Будински, виши научни сарадник, ИБИСС, Универзитет у Београду, др 
Михаило Јелић, ванредни професор, Универзит у Беогрду – Биолошки факултет. 
Научни сарадник, др Павле Ерић, 2024. Институт за биолошка истраживања „Синиша 
Станковић“. Комисија: др Марија Танасковић, виши научни сарадник, ИБИСС, Универзитет у 
Београду, др Александра Патенковић, виши научни сарадник ИБИСС, Универзитет у Београду, 
др Михаило Јелић, ванредни професор, Универзитет у Београду – Биолошки факултет, др 
Миломир Стефановић, доцент, Природно-математички факултет, Универзитет у Новом Саду. 
Виши научни сарадник, др Милан Миљевић, 2025. Институт за биолошка истраживања 
„Синиша Станковић“. Комисија: др Ивана Будински, виши научни сарадник, ИБИСС, 
Универзитет у Београду, др Јелена Благојевић, научни саветник, ИБИСС, Универзитет у 
Београду, др Михаило Јелић, ванредни професор, Универзитет у Београду – Биолошки 
факултет 

Виши научни сарадник, др Марија Танасковић, 2022. Институт за биолошка истраживања 
“Синиша Станковић”, Универзитет у Београду. Комисија: др Марина Стаменковић-Радак, 
редовни професор, Универзитет у Београду - Биолошки факултет, др Бранислав Шилер, научни 
саветник ИБИСС, Универзитет у Београду, др Михаило Јелић, ванредни професор, 
Универзитет у Београду - Биолошки факултет. 
Виши научни сарадник, 2023. др Љубинка Француски Марчетић, Универзитет у Новом Саду, 
Природно-математички факултет. Комисија: др Весна Миланков, редовни професор, Природно-
математички факултет, Универзитет у Новом Саду, др Јасмина Лудошки, ванредни професор, 
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Природно-математички факултет, Универзитет у Новом Саду, др Михаило Јелић, ванредни 
професор, Универзитет у Београду – Биолошки факултет. 
Доцент за ужу научну област Генетика и насљеђивање, др Мирјана Берибака, 2022. 
Универзитет у Источном Сарајеву, Технолошки факултет Зворник. Комисија: др Марина 
Стаменковић-Радак, редовни професор, Универзитет у Београду-Биолошки факултет, др 
Михаило Јелић, ванредни професор, Универзитет у Београду – Биолошки факултет, др 
Александра Новаковић, ванредни професор, Технолошки факултет Зворник, Универзитет у 
Источном Сарајеву. 
Доцент за ужу научну област Генетика, др Миломир Стефановић, 2023. Департман за 
Биологију и екологију, Природно математичког факултета Универзитета у Новом Саду. 
Комисија: др Михајла Ђан, редовни професор, Природно-математички факултет, Универзитет у 
Новом Саду, др Михаило Јелић, ванредни професор, Универзитет у Београду - Биолошки 
факултет, др Биљана Јекић, редовни професор, Универзитет у Београду - Медицински факултет. 
Давање мишљења за избор др Бојане Стевановић у звање асистент са докторатом за ужу 
научну област Базичне стоматолошке науке, наставни предмет Биологија са хуманом генетиком 
на Стоматолошком факултету Универзитета у Београду. Комисија: др Маихаило Јелић, 
ванредни професор, Универзитет у Београду – Биолошки факултет; др Катарина Зељић, 
ванредни професор, Универзитет у Београду – Биолошки факултет; др Тања Јевђовић, доцент, 
Универзитет у Београду – Биолошки факултет. 
Доцент а ужу научну област Генетика и еволуција, др Леа Влајнић, 2025. Универзитет у 
Београду – Биолошки факултет. Комисија: др Биљана Стојковић, редовни професор, др 
Михаило Јелић, ванредни професор, др Мирко Ђорђевић, виши научни сарадник. 
 

пре избора у звање ванредног професора 
5 чланства у Комисији за избор у истраживачко или научно звање колега са Института за биолошка истраживања 
„Синиша Станковић“ 
2 чланства у Комисији за избор у истраживачко или научно звање колега са Универзитета у Новом Саду 
1 чланство у Комисији за избор асистента колеге са Универзитета у Новом Саду.  
*излистано након табеле 
Асистента за ужу научну област Генетика, Миломир Стефановић, 2020. Универзитет у Новом 
Саду, Природно-математички факултет. Комисија: проф. др Михајла Ђан (председник 
комисије), Универзитет у Новом Саду, Природно-математички факултет, доц. др Биљана Јекић, 
Универзитет у Београду – Медицински факултет, доц. др Михаило Јелић, Универзитет у 
Београду – Биолошки факултет. 
Научни сарадник, др Миломир Стефановић, 2020. Универзитет у Новом Саду, Природно-
математички факултет. Комисија: проф. др Михајла Ђан (председник комисије), Универзитет у 
Новом Саду, Природно-математички факултет, др Слободан Давидовић, Институт за биолошка 
истраживања „Синиша Станковић“, Универзитет у Београду, доц. др Михаило Јелић, 
Универзитет у Београду – Биолошки факултет. 
Истраживач сарадник, Немања Гојковић, 2020. Универзитет у Новом Саду, Природно-
математички факултет. Комисија: проф. др Јасмина Лудошки (председник комисије), проф. др 
Весна Миланков, Универзитет у Новом Саду, Природно-математички факултет, др. Љубинка 
Француски Марчетић, Универзитет у Новом Саду, Природно-математички факултет, доц. др 
Михаило Јелић, Универзитет у Београду – Биолошки факултет. 
Научни сарадник, др Марија Рајичић, 2019. Институт за биолошка истраживања „Синиша 
Станковић“, Универзитет у Београду. Комисија: др Тања Аднађевић (председник комисије), 
Институт за биолошка истраживања „Синиша Станковић“, Универзитет у Београду, доц. др 
Михаило Јелић, Универзитет у Београду – Биолошки факултет, др Јелена Благојевић, Институт 
за биолошка истраживања „Синиша Станковић“, Универзитет у Београду. 
Истраживач приправник, Павле Ерић, 2017. Институт за биолошка истраживања „Синиша 
Станковић“, Универзитет у Београду. Институт за биолошка истраживања „Синиша 
Станковић“, Универзитет у Београду. Комисија: др Бојан Кениг (председник комисије), 
Институт за биолошка истраживања „Синиша Станковић“, Универзитет у Београду, проф. др 
Марина Стаменковић-Радак, Универзитет у Београду – Биолошки факултет, доц. др Михаило 
Јелић, Универзитет у Београду – Биолошки факултет. 
Истраживач сарадник, Павле Ерић, 2020. Институт за биолошка истраживања „Синиша 
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Станковић“, Универзитет у Београду. Комисија: проф. др Марина Стаменковић-Радак 
(председник комисије), Универзитет у Београду – Биолошки факултет, доц. др Михаило Јелић 
Универзитет у Београду – Биолошки факултет, др Марија Танасковић, Институт за биолошка 
истраживања „Синиша Станковић“, Универзитет у Београду. 
Научни сарадник, др Тијана Бањанац, 2017. Институт за биолошка истраживања „Синиша 
Станковић“, Универзитет у Београду. Комисија: др Бранислав Шилер (председник комисије), 
Институт за биолошка истраживања „Синиша Станковић“, Универзитет у Београду, доц. др 
Михаило Јелић, Универзитет у Београду – Биолошки факултет, др Маријана Скорић, Институт 
за биолошка истраживања „Синиша Станковић“, Универзитет у Београду. 
Истраживач сарадник, др Марија Танасковић, 2015. Институт за биолошка истраживања 
„Синиша Станковић“, Универзитет у Београду. Комисија: проф. др Марина Стеменковић-Радак 
(председник комисије), Универзитет у Београду – Биолошки факултет, др Зорана Курбалија 
Новичић, Институт за биолошка истраживања „Синиша Станковић“, Универзитет у Београду , 
доц. др Михаило Јелић, Универзитет у Београду – Биолошки факултет. 

 

3.6. Учешће у изради и спровођењу заједничких студијских програма 

након избора у звање ванредног професора  
Мастер 4.0 Биоинфроматика (Биолошки факултет, Математички факултет, Институт за генетику и генетичко 
инжењерство, Институт Винча, Институт за онкологију и радиологију Србије, Институт за Биолошка истраживања 
„Синиша Станковић“). Креирање наставног програма изборног предмета Популациона генетика. 
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ЗАКЉУЧАК И ПРЕДЛОГ КОМИСИЈЕ 

 

На основу увида у приложену документацију и разматрања педагошких и научних 
резултата кандидата, свеобухватно, али посебно у оцењиваном изборном периоду, Комисија 
констатује да др Михаило Јелић испуњава услове прописане Правилником о критеријумима за 
покретање поступка за стицање наставничких звања на Универзитету у Београду – Биолошком 
факултету, за реизбор у звање ванредног професора. 

 У наставном раду кандидата истиче се његов допринос настави обавезног курса 
Генетика, основних академских студија, где је аутор уџбеника, настави на докторским 
студијама модула Генетика, као и успешно руковођење модулом Примењена генетика мастер 
академских студија. Оцењен је високим оценама на студентским анкетама на свим нивоима 
студија на којима држи наставу. Учествовао је у изради заједничког студијског програма из 
области Биоинформатике са другим институцијама у оквиру матичног универзитета. 
Рецензирао је уџбенике матичног, али и других универзитета. 

До сада је објавио 91 библиографску јединицу. У научном раду у оцењиваном 
изборном периоду кандидат је остварио значајан напредак у области популационе и 
еволуционе генетике где је, својим експерименталним радовима, дао значајан допринос 
расветљавању улоге различитих селекционих механизама у одржавању симпатричке 
варијабилности митохондријске ДНК. Осам од девет научних радова, објављених од 
претходног избора, припадају категоријама M21a+, М21а и М21, а два рада су у часописима са 
IF>10. На три рада др Јелић је последњи аутор. Један од радова М21 категорије добио је и 
награду часописа за годину у којој је објављен. Његови радови су, до сада, цитирани 302 пута 
без аутоцитата у часописима са SCI листе. Своје резултате је презентовао на међународним и 
националним скуповима кроз саопштења и предавања по позиву првенствено из области 
еволуционе биологије, генетике и ентомологије. У оцењиваном изборном периоду активно је 
учествовао у припреми једног националног и једног билатералног пројекта. Сарађује са другим 
институцијама у земљи и иностранству, кроз научне радове, и већи број комисија за избор у 
научна и наставна звања.  

Комисија предлаже Изборном већу Универзитета у Београду – Биолошког факултета да 
прихвати овај Извештај и утврди предлог Већу научних области природних наука 
Универзитета у Београду да се др Михаило Јелић реизабере у звање ванредног професора за 
ужу научну област Генетика и еволуција на Институту за зоологију Биолошког факултета. 

 

У Београду 26. 11. 2025. године  
 

др Марија Савић Веселиновић, ванредни професор 

Универзитет у Београду – Биолошки факултет 

 

 

др Жељко Томановић, редовни професор 

Универзитет у Београду – Биолошки факултет 

Дописни члан САНУ 

 

 

др Јелена Благојевић, научни саветник 

Институт за биолошка истраживања „Синиша Станковић“  
Институт од националног значаја за Републику Србију 

Универзитет у Београду 

 



Образац 3A 

 

А) ГРУПАЦИЈА ПРИРОДНО-МАТЕМАТИЧКИХ НАУКА 

 

С А Ж Е Т А К 

РЕФЕРАТА КОМИСИЈЕ O ПРИЈАВЉЕНИМ КАНДИДАТИМА  
ЗА ИЗБОР У ЗВАЊЕ  

 

 

I - О КОНКУРСУ 

Назив факултета: Универзитет у Београду - Биолошки факултет 

Ужа научна, oдносно уметничка област: Генетика и еволуција 

Број кандидата који се бирају: 1 (један) 
Број пријављених кандидата: 1 (један) 
Имена пријављених кандидата: 
 1. др Михаило Јелић 

 

 

II - О КАНДИДАТИМА 

 

1) - Основни биографски подаци 

- Име, средње име и презиме: Михаило (Ђорђе) Јелић 

- Датум и место рођења: 5. 7. 1982., Београд 

- Установа где је запослен: Универзитет у Београду - Биолошки факултет 

- Звање/радно место: ванредни професор 

- Научна, односно уметничка област Биологија 

 

2) - Стручна биографија, дипломе и звања 

Основне студије: 
- Назив установе: Универзитет у Београду - Биолошки факултет 

- Место и година завршетка: Београд, 2006 

Докторат: 
- Назив установе: Универзитет у Београду - Биолошки факултет 

- Место и година одбране: Београд, 2012 

- Наслов дисертације: Хромозомска, микросателитска и митохондријална ДНК варијабилност 
популација Drosophila subobscura у клисурама и кањонима Србије 

- Ужа научна, односно уметничка област: Генетика и еволуција 

Досадашњи избори у наставна и научна звања: 
- сарадник у настави 2007. 

- асистент 2008. и 2011. 
- доцент 2013. и 2018. 
- ванредни професор 2021. 
-научни сарадник 2016. и 2021. 

 

3) Испуњени услови за избор у звање ВАНРЕДНИ ПРОФЕСОР 

 
ОБАВЕЗНИ УСЛОВИ: 
 

 

 

  

(заокружити испуњен услов за звање у које се бира) 
oценa / број година радног 
искуства  

1 Приступно предавање из области за коју се бира, позитивно 
оцењено од стране високошколске установе 

/ 

2 Позитивна оцена педагошког рада у студентским анкетама 
током целокупног  претходног изборног периода  

просек 4,76 

3 Искуство у педагошком раду са студентима 19 година 

 

 

 

 

 

 (заокружити испуњен услов за звање у које се бира) 
Број менторства / учешћа у 
комисији и др. 

4 Резултати у развоју научнонаставног подмлатка на факултету Ментор 

3 докторске  дисертације 

2 специјалистичка рада 

14 мастер радова 

7 дипломских радова 



5 Учешће у комисији за одбрану три завршна рада на 
специјалистичким, односно мастер академским студијама 

6 специјалистичких радова (2 пута 
као коментор) 
16 мастер радова (14 пута као 
ментор или коментор) 
 

 

 

 

 

  

(заокружити испуњен услов за звање у које 
се бира) 

Број радова, 
сапштења, 
цитата и др 

Навести часописе, скупове, 
књиге и друго 

6 Објављена два рада из категорије М21; М22 
или М23 из научне области за коју се бира 

 / 

7 Учешће на научном или стручном скупу 
(категорије М31-М34 и М61-М64). 

 / 

8 Објављена три рада из категорије М21, М22 
или М23 од првог избора у звање доцента из 
научне области за коју се бира 

 / 

9 Оригинално стручно остварење или 
руковођење или учешће у пројекту 

Сарадник на 7 
пројеката 

Међународни пројекат:  
- „European Drosophila population 
genomics“, ESEB – Special Topics 

Network (STN); 2016-2022. 

Билатерални пројекат:   
- Genomic and cytogenetic 

characterization of chromosome 

inversions in the invasive pest 

Drosophila suzukii (SUZINV), 

Србија-Француска, 2025- 

Национални пројекти:  
-Промјене у микробиоти и 
адаптације терестричне модел 
врсте под климатским и 
антропогеним стресом, МНТРВО 
Република Српска, 2024-2025. 

-Динамика генофонда, генетичка 
и фенотипска варијабилност 
популација у промељивим 
условима средине, МПНТРРС 
2010- 

-Еколошка и генетичка 
истраживања популација 
Drosophila централног Балкана, 
САНУ, 2016-2020. 

- Утицај повишене концентрације 
тешких метала у животној 
средини на генетичку структуру 
и адаптивне процесе природних 
популација организама 
(ТЕМЕГЕНС), САНУ, 2019-2022. 

- Адаптивни значај генетичког 
полиморфизма у популацијама 
Drosophila, МПНТРРС 2006-

2010. 

10 Одобрен и објављен уџбеник за ужу област 
за коју се бира, монографија, практикум или 
збирка задатака (са ISBN бројем) 

уџбеник Катарина Зељић, Марија Савић 
Веселиновић, Михаило Јелић 

(2021) Генетика. Биолошки 
факултет, Универзитета у 
Београду. ISBN-978-86-7078-163-

4, COBISS.SR-ID, 43959305. 

11 Саопштена три рада на међународним или 
домаћим научним скуповима (категорије 
М31-М34 и М61-М64) 

 / 



12 Објављена два рада из категорије М21, М22 
или М23 у периоду од последњег избора из 
научне области за коју се бира.   (за поновни 
избор ванр. проф) 

9 радова 

М21а+ -  2 

M21a - 4 

М21 - 2 

М22 - 1 

М21а+:  

-Molecular Biology and Evolution 

(2025,2021) 

М21a: 
-Insects (2025, 2022) 

-Elife (2021) 

-Virus Evolution (2021) 

М21 

-Evolution Letters (2025) 

-Insects (2021) 

М22 

-European Journal of Entomology 

(2022) 

13 Саопштена три рада на међународним или 
домаћим научним скуповима (категорије 
М31-М34 и М61-М64) у периоду од 
последњег избора из научне области за коју 
се бира.    (за поновни избор ванр. проф) 

15 саопштења 

М32 – 1 

М33 – 1 

М34 – 12 

М62 – 1  

М32 

-Congress of the Serbian Genetic 

Society, Zlatibor, Serbia, (2024) 

М33 

-1st International Electronic 

Conference on Entomology (2021) 

М34 

-EMBO/FEBS Lecture Course: The 

evolving role of mitochondria in 

metabolism, Belgrade, Serbia 

(2025) 

-Congress of the European Society 

for Evolutionary Biology,  

Barcelona, Spain (2025) 

-4х Congress of the Serbian Genetic 

Society, Zlatibor, Serbia, (2024) 

-5th International Conference on 

Plant Biology (24th SPPS Meeting), 

Srebrno jezero, Serbia (2024) 

-2х 1st International Electronic 

Conference on Entomology (2021) 

-2х Congress of the European 

Society for Evolutionary Biology, 

Prague, Czech Republic (2022) 

-4th International Conference on 

Plant Biology (23rd SPPS 

Meeting), Belgrade (2022) 

М62 

- Treći kongres biologa Srbije, 
Zlatibor, Srbija (2022) 

14 Објављена четири рада из категорије М21, 
М22 или М23 од првог избора у  звање 
ванредног професора из научне области за 
коју се бира. 

 / 

15 Цитираност од 10 хетеро цитата 

 

319 Радови су цитирани  319 пута 
од тога 302 пута у часописима 
са СЦИ листе 

16 Саопштено пет радова на међународним или 
домаћим скуповима од којих један мора да 
буде пленарно предавање или предавање по 
позиву на међународном или домаћем 
научном скупу (категорије М31-М34 и М61-

М64) 

 / 

17 Књига из релевантне области, одобрен 
џбеник за ужу област за коју се бира, 
поглавље у одобреном уџбенику за ужу 

област за коју се бира или превод иностраног 
уџбеника одобреног за ужу област за коју се 
бира, објављени у периоду од избора у 
наставничко звање 

 / 



18 Број радова као услов за менторство у 
вођењу докт. дисерт. – (стандард 9 
Правилника о стандардима...) 

19 радова у 
последњих 10 
година 

M21a+ - 2 

М21а – 5 

М21 – 5 

М22 – 4  

М23 - 3 

М21а:  
-Molecular Biology and Evolution 

(2025,2021) 

М21а:  
-Elife (2021) 

-Insects (2025, 2022) 

-Virus Evolution (2021) 

- Insect Science (2017) 

М21 

-Evolution Letters (2025) 

-Insects (2021) 

- Scientific Reports (2020) 

- Journal of Neuroscience Research 

(2021) 

- Plants (2019) 

М22 

-European Journal of Entomology 

(2022) 

-BMC evolutionary biology (2020) 

- Climate Research (2019) 

- European Journal of Entomology 

(2019) 

М23 

- Arch Biol Sci (2021) 

- Genetika (2019, 2018) 

 

 

 

 

 

 

 

ИЗБОРНИ УСЛОВИ: 
 (изабрати 2 од 3 услова) Заокружити ближе одреднице 

(најмање пo једна из 2 изабрана услова) 
1. Стручно-професионални 
допринос 

1. Председник или члан уређивачког одбора научних часописа или 
зборника радова у земљи или иностранству. 
2. Рецензент у водећим међународним научним часописима, или 
рецензент међународних  или националних научних пројеката. 
3. Председник или члан организационог или научног одбора на 
научним скуповима националног или међународног нивоа. 
4. Председник или члан комисија за израду завршних радова на 
академским основним, мастер или докторским студијама. 
5. Руководилац или сарадник на домаћим или међународним 
научним пројектима. 
6. Аутор/коаутор прихваћеног патента, техничког унапређења или 
иновације. 
7. Писма препоруке. 

2. Допринос академској и 
широј заједници 

1. Чланство у страним или домаћим академијама наука,  или чланство у 
стручним или научним асоцијацијама у које се члан бира. 
2. Председник или члан органа управљања, стручног органа или 

комисија на факултету или универзитету у земљи или 
иностранству. 
3. Члан националног савета, стручног, законодавног или другог органа 
и комисије министарстава. 
4. Учешће у наставним активностима ван студијских програма 

високошколске установе (перманентно образовање, курсеви у 
организацији професионалних удружења и институција, програми 
едукације наставника) или у активностима популаризације науке 

5. Домаће и  или међународне награде и признања у развоју образовања 
и науке. 
6. Социјалне вештине (поседовање комуникационих способности, 
способности за презентацију, способности за тимски рад и вођење 
тима). 
7. Способност писања пројектне документације и добијања 
домаћих и међународних научних и стручних пројеката. 



3. Сарадња са другим 
високошколским, 
научноистраживачким 
установама, односно 
установама културе или 
уметности у земљи и 

иностранству 

1. Постдокторско усавршавања или студијски боравци у иностранству. 
2. Руковођење или учешће у међународним научним или стручним 
пројекатима или студијама. 
3. Радно ангажовање у настави или комисијама на другим 

високошколским или научноистраживачким установама у земљи 
или иностранству,  или звање гостујућег професора, или 
истраживача. 
4. Руковођење или чланство у органу професионалног удружења или 
организацији националног или међународног нивоа. 
5. Учешће у програмима размене наставника и студената. 
6. Учешће у изради и спровођењу заједничких студијских 
програма. 
7. Предавања по позиву на универзитетима у земљи или иностранству. 

 

*Напомена: На крају табеле кратко описати заокружену одредницу 

 

 

1. Стручно-професионални допринос 

 

1.2. Рецензент у водећим међународним научним часописима, или рецензент међународних или 
националних научних пројеката. 
Рецензент за међународне научне часописе из М20 и М51 категорије: Environmental Science and Pollution 

Research 2021(М22), 2023(М24+), 2025(М24+); PlosOne 2021(М22), 2022(М21); Contemporary Аgriculture 
2024 (М51); Genetika 2023(М24); Nucleus 2025(М23). 
Silvae Genetica 2019(М23); Genetika 2017(М23), 2020(М23); Entomological Science, 2018(М22); Plos One, 
2019(М22) 
Рецензија пројекта:  The Rufford Small Grants Foundation 

 

1.3. Председник или члан организационог или научног одбора на научним скуповима националног или 
међународног нивоа  

● Члан организационог одбора међународног конгреса:  

● V Congress of the Serbian Genetic Society (28/09/2014 – 02/10/2014) Kladovo, Serbia.  

3
rd

  International Conference on Plant Biology (22nd SPPS Meeting), 2018, Belgrade, Serbia. 

 

 

1.4. Председник или члан комисија за израду завршних радова на академским основним, мастер или 
докторским студијама. 

● - члан комисије у 11 докторских дисертација (5 пута као председник Комисије, 2 пута као ментор) 

● - члан комисије у 6 специјалистичких радова (2 пута као ментор) 

● - члан комисије  у 16 мастер радова (14 пута као ментор) 
- члан комисије у 43 дипломска рада (7 пута као ментор) 

 

 

1.5. Руководилац или сарадник на домаћим или међународним научним пројектима 

Учешће у међународном пројекту 

European Drosophila population genomics, Финансијер и трајање: ESEB – Special Topics Network (STN); 

2016-2022. Руководилац пројекта:  The European Drosophila Population Genomics Consortium 
(http://droseu.net/) 

Учешће у пројектима билатералне сарадње 

SUZINV: Genomic and cytogenetic characterization of chromosome inversions in the invasive pest Drosophila 

suzukii, Финансијер: Ministarstvo nauke, tehnološkog razvoja i inovacija, Bilateralni projekat Srbija-Francuska: 

ИНРА, Монпеље, Руководилац: проф. др Марија Савић Веселиновић 

Учешће у националном пројекту 

Промјене у микробиоти и адаптације терестричне модел врсте под климатским и антропогеним стресом 

Финансијер: Министарство за научнотехнолошки развој и високо образовање Републике Српске, Трајање: 
2024-2025, Руководилац/координатор: доц. др Мирјана Шиповац 

Динамика генофонда, генетичка и фенотипска варијабилност популација у промељивим условима 
средине,  Финансијер и трајање: МПНТРРС 2010-. Руководилац: академик Марко Анђелковић 

http://droseu.net/


Еколошка и генетичка истраживања популација Drosophila централног Балкана, Финансијер и трајање: 
Српска академија наука и уметности, 2016-2020. Руководилац: академик Марко Анђелковић 

Утицај повишене концентрације тешких метала у животној средини на генетичку структуру и адаптивне 
процесе природних популација организама (ТЕМЕГЕНС), Финансијер и трајање: Српска академија наука 
и уметности, 2019-2022. Руководилац: академик Марко Анђелковић 

Адаптивни значај генетичког полиморфизма у популацијама Drosophila.  Финансијер и трајање: 
МПНТРРС 2006-2010. Руководилац: академик Марко Анђелковић 

 

 

2. Допринос академској и широј заједници 

2.2. Председник или члан органа управљања, стручног органа или комисија на 
факултету или универзитету у земљи или иностранству 

- шеф Катедре за генетику и еволуцију 2021- 

 - заменик члана Дисциплинске комисије 2023-  

- Члан савета Биолошког факултета у периоду 01.10.2012.-30.09.2015. 
 

2.4. Учешће у наставним активностима ван студијских програма високошколске 
установе (перманентно образовање, курсеви у организацији професионалних удружења 
и институција, програми едукације наставника) или у активностима популаризације 
науке 
- Учешће на манифестацији Дан науке, 10.7.2024. Ботаничка башта „Јевремовац“, Београд. Поставка „Генетичар на 
дан“ испред Катедре за генетику и еволуцију. У организацији Центра за научно истраживачки рад студената 
Биологије (ЦНИРС) 
- Предавање у Задужбин Илије М. Коларца: Генетика – од воћне мушице до човека  21.03.2013 

- Предавање у оквиру годишње прославе ИБИСС-а 31.05.2013. Адаптивни значај митонуклеусних интеракcија код 
врсте Drosophila subobscura 

- Учешће у међународном пројекту популаризације науке  SCIMFONICUM 2014-15 (EU projekat H2020-MSCA-

NIGHT-633376) 

- Континулано држао предавања у истраживачкој станици Петница од 2013. године (18 семинара два програма 
Биологија и Експериментална биологија и хемија) 

 

2.6. Социјалне вештине (поседовање комуникационих способности, способности за 
презентацију, способности за тимски рад и вођење тима). 
- Школске 2014/15. завршен програм сталног усавршавања наставног особља ТRAIN-Training and Research for 

Academic Newcomers, на Универзитету у Београду у оквиру пројекта који се реализује уз подршку фондације краља 
Бодуена. 

 

2.7. Способност писања пројектне документације и добијања домаћих и међународних 
научних и стручних пројеката 
- Активно учешће у писању одобрених пројеката наведених под 1.5. (посебно билатералног пројекта SUZINV и 
националног пројекта Републике Српске) 

 

3. Сарадња са другим високошколским, научноистраживачким установама, односно установама 
културе или уметности у земљи и иностранству 

 

3.2. Руковођење или учешће у међународним научним или стручним пројектима или 
студијама 

- Сарадња са Институтом за биолошка истраживања „Синиша Станковић“ 

- Сарадња са Универзитетом у Источном Сарајеву, Технолошким факултетом Зворник (наведено под 1.5) 
- Сарадња са ИНРА, Монпеље, Француска (наведено под 1.5)  
- У оквиру међународног пројекта популационо генетичких истраживања Drosophila (DrosEU) од 2016. године 
сарађује на конкретним задацима радних група између више земаља учесница 

-Учесник је на пројектима САНУ. 



 

 

3.3. Радно ангажовање у настави или комисијама на другим високошколским или научноистраживачким 
установама у земљи или иностранству, или звање гостујућег професора или истраживача 

12 чланства у Комисији за избор у истраживачко или научно звање колега са Института за биолошка 
истраживања „Синиша Станковић“ 

3 чланства у Комисији за избор у истраживачко или научно звање колега са Универзитета у Новом Саду 

3 чланства у Комисији за избор наставника и сарадника Универзитета у Источном Сарајеву и 
Универзитета у Новом Саду 

1 чланство у комисији за давање мишљења за избор сарадника на Стоматолошком факултету – 

Универзитета у Београду 

Научни сарадник, др Тијана Бањанац, 2022. ИБИСС – Универзитет у Београду 

Виши научни сарадник, др Тијана Бањанац, 2022. ИБИСС – Универзитет у Београду 

Виши научни сарадник, др Тања Аднађевић, 2023. ИБИСС – Универзитет у Београду 

Виши научни сарадник, др Марија Рајичић, 2024. ИБИСС – Универзитет у Београду 

Научни сарадник, др Павле Ерић, 2024. ИБИСС – Универзитет у Београду 

Виши научни сарадник, др Милан Миљевић, ИБИСС – Универзитет у Београду 

Виши научни сарадник, др Марија Танасковић, ИБИСС – Универзитет у Београду 

Виши научни сарадник, 2023. др Љубинка Француски Марчетић, ПМФ – Универзитет у Новом Саду 

Доцент за ужу научну област Генетика и насљеђивање, др Мирјана Берибака, 2022. Универзитет у 
Источном Сарајеву, Технолошки факултет Зворник.  
Доцент, 2023.  др Миломир Стефановић, ПМФ – Универзитет у Новом Саду 

Давање мишљења за избор др Бојане Стевановић у звање асистент са докторатом Стоматолошком 
факултету Универзитета у Београду.  
Доцент а ужу научну област Генетика и еволуција, др Леа Влајнић, 2025. Универзитет у Београду – 

Биолошки факултет.  
Асистента за ужу научну област Генетика, Миломир Стефановић, 2020. ПМФ - Универзитет у Новом 
Саду.  
Научни сарадник, др Миломир Стефановић, 2020. ПМФ - Универзитет у Новом Саду. 
Истраживач сарадник, Немања Гојковић, 2020. ПМФ - Универзитет у Новом Саду. 
Научни сарадник, др Марија Рајичић, 2019. ИБИСС – Универзитет у Београду 

Истраживач приправник, Павле Ерић, 2017.  ИБИСС – Универзитет у Београду 

Истраживач сарадник, Павле Ерић, 2020. ИБИСС – Универзитет у Београду 

Научни сарадник, др Тијана Бањанац, 2017. ИБИСС – Универзитет у Београду 

Истраживач сарадник,  др Марија Танасковић, 2015. ИБИСС – Универзитет у Београду 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 



 

III - ЗАКЉУЧНО МИШЉЕЊЕ И ПРЕДЛОГ КОМИСИЈЕ 

 

На основу увида у приложену документацију и разматрања педагошких и научних резултата 
кандидата, свеобухватно, али посебно у оцењиваном изборном периоду, Комисија констатује да др Михаило 
Јелић испуњава услове прописане Правилником о критеријумима за покретање поступка за стицање 
наставничких звања на Универзитету у Београду – Биолошком факултету, за реизбор у звање ванредног 
професора. 
 У наставном раду кандидата истиче се његов допринос настави обавезног курса Генетика, основних 
академских студија, где је аутор уџбеника, настави на докторским студијама модула Генетика, као и 
успешно руковођење модулом Примењена генетика мастер академских студија. Оцењен је високим оценама 
на студентским анкетама на свим нивоима студија на којима држи наставу. Учествовао је у изради 
заједничког студијског програма из области Биоинформатике са другим институцијама у оквиру матичног 
универзитета. Рецензирао је уџбенике матичног, али и других универзитета. 

До сада је објавио 91 библиографску јединицу. У научном раду у оцењиваном изборном периоду 
кандидат је остварио значајан напредак у области популационе и еволуционе генетике где је, својим 
експерименталним радовима, дао значајан допринос расветљавању улоге различитих селекционих 
механизама у одржавању симпатричке варијабилности митохондријске ДНК. Осам од девет научних радова, 
објављених од претходног избора, припадају категоријама M21a+, М21а и М21, а два рада су у часописима 
са IF>10. На три рада др Јелић је последњи аутор. Један од радова М21 категорије добио је и награду 
часописа за годину у којој је објављен. Његови радови су, до сада, цитирани 302 пута без аутоцитата у 
часописима са SCI листе. Своје резултате је презентовао на међународним и националним скуповима кроз 
саопштења и предавања по позиву првенствено из области еволуционе биологије, генетике и ентомологије. 
У оцењиваном изборном периоду активно је учествовао у припреми једног националног и једног 
билатералног пројекта. Сарађује са другим институцијама у земљи и иностранству, кроз научне радове, и 
већи број комисија за избор у научна и наставна звања.  
Комисија предлаже Изборном већу Универзитета у Београду – Биолошког факултета да прихвати овај 
Извештај и утврди предлог Већу научних области природних наука Универзитета у Београду да се др 
Михаило Јелић реизабере у звање ванредног професора за ужу научну област Генетика и еволуција на 
Институту за зоологију Биолошког факултета. 
 

 

 

 

 

 

Место и датум: Београд, 26. 11. 2025. године 

 

                                                                                                                       ПОТПИСИ  
                                                                                                    ЧЛАНОВА КОМИСИЈЕ 

 

 

 

др Марија Савић Веселиновић, ванредни професор 

Универзитет у Београду – Биолошки факултет 

Председник комисије 

 

 

 

др Жељко Томановић, редовни професор 

Универзитет у Београду – Биолошки факултет 

Дописни члан САНУ 

 

 

 

Др Јелена Благојевић, научни саветник 

Институт за биолошка истраживања „Синиша Станковић“  
Институт од националног значаја за републику Србију 

Универзитет у Београду 

 

 

 

 


